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โรคเหี่ยวฟวซาเรียมที่มีสาเหตุจาก Fusarium oxysporum f. sp. capsici เปนปญหา
สําคัญตอการผลิตพริกทั่วโลก เพื่อควบคุมโรคดังกลาวความเขาใจกลไกตอตานการเกิดโรคในพริก
จึงมีความจําเปนอยางยิ่ง งานวิจัยนี้จึงไดทําการหาโปรตีนที่ตอบสนองตอเชื้อ F. oxysporum f. sp. 

capsici ในตนพริก โดยเปรียบเทียบรูปแบบเจล 2DE ในใบพริก (Capsicum annuum Linn.) ที่
ไดรับเชื้อกับใบพริกปกติ การทดลองนี้เลือกใชพริก 2 สายพันธุไดแก สายพันธุตานทาน (Mae Ping 

80) และสายพันธุไมตานทาน (Long Chilli 455)   หลังไดรับเชื้อ F. oxysporum f. sp. capsici 

เปนเวลา 48 ช่ัวโมง รูปแบบโปรตีนของพริกสายพันธุตานทานและไมตานทานมีความตางกัน โดย
สายพันธุตานทานมีจุดโปรตีนอยางนอย 11 จุด ที่มีการแสดงออกเปลี่ยนไปจากเดิม (เพิ่มขึ้น 2 จุด
และลดลง 9 จุด) และเกิดขึ้นใหม 1 จุด ในขณะที่สายพันธุไมตานทานมีจุดโปรตีนที่แสดงออก
เพิ่มขึ้น 18 จุด ลดลง 3 จุด และเกิดขึ้นใหม 4 จุด เมื่อวิเคราะหหาชนิดของโปรตีนเหลานี้ดวยวิธี
แมสสเปกโทรเมตรีรวมกับชีวสารสนเทศศาสตร พบวาโปรตีนที่มีการแสดงออกเพิ่มขึ้นสวนใหญ 
ไดแก serine/threonine phosphatase 2A, superoxide dismutase และ 1-aminocyclo-

propane-1-carboxylate synthase นั้น   เปนโปรตีนที่เกี่ยวของกับกลไกปองกันตัวเองของพืช การ
ทดลองนี้ยังไดวิเคราะหหาโปรตีนที่เกี่ยวของกับการปองกันโรคเหี่ยวในพริก โดยเปรียบเทียบจาก
รูปแบบโปรตีนของตนพริกปกติระหวางสายพันธุตานทานและไมตานทาน ผลการทดลองพบวาพริก
สายพันธุตานทานมีระดับการแสดงออกของโปรตีนที่เกี่ยวของกับการกําจัดสารพิษมากกวาสายพันธุ
ไมตานทาน ยิ่งกวานั้นยังพบวาความสามารถในการตานทานโรคเหี่ยวในพริกขึ้นกับโปรตีน non-

inducible immunity 1 เนื่องจากพบการแสดงออกของโปรตีนนี้เฉพาะพริกสายพันธุตานทาน 
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ABSTRACT 
 
 

Fusarium wilt disease caused by Fusarium oxysporum f. sp. capsici is a major 

problem of chili production worldwide. To control such disease, a better understanding 

of defensive mechanisms in chili plant is necessary. In this study, the proteins responses 

to F. oxysporum f. sp. capsici in chili were investigated. The 2DE gel patterns of healthy 

and infected Capsicum annuum Linn. leaves were compared in order to analyze the 

protein responses. Two cultivars of resistance (Mae Ping 80) and susceptible (Long Chilli 

455) were selected. Forty-eight hours after being infected with F. oxysporum f. sp. 

capsici, resistant and susceptible cultivars revealed the discrepancy of protein patterns. At 

least 11 spots were differentially expressed in resistance (2 increasing, 9 decreasing) and 

1 supplementary, while 18 increasing, 3 decreasing and 4 supplementary protein spots 

were found in susceptible. These proteins were then identified by mass spectrometry 

(MALDI-ToF) combined with bioinformatics methods. Most of up-regulated proteins, 

viz, serine/threonine phosphatase 2A, superoxidase dismutase and 1-aminocyclo-

propane-1-carboxylate synthase were involved in plant defense mechanism. The 

Fusarium wilt protective proteins in chili were also examined by comparing the protein 

patterns of healthy resistance with those of susceptible. Interestingly, resistance showed 

higher expression of proteins related to toxin detoxification. Moreover, the resistant 

ability of chili plant to Fusarium wilt disease depends on the expression of non-inducible 

immunity 1 protein as this protein was only detected in resistant cultivar. 


