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บทคัดย่อ 

 
โรคราแป้งเป็นโรคส าคญัท่ีสร้างความเสียหายต่อคุณภาพและผลผลิตของถัว่ลนัเตา การ

พฒันาพนัธ์ุตา้นทานโรคเป็นวิธีการท่ีมีประสิทธิภาพในการแกไ้ขปัญหา  เคร่ืองหมาย SCAR เป็น
เทคนิคท่ีไดน้ ามาใช้ในการคดัเลือกถัว่ลนัเตาตา้นทานโรคราแป้ง การประเมินสายพนัธ์ุถัว่ลนัเตาท่ี
ตา้นทานโรคราแป้งคือ ถัว่ลนัเตาสายตน้ฝาง 7 รุ่น BC1F5 พนัธ์ุหนองอุก สายตน้ # 3 รุ่น BC3F2 และ
สายตน้ # 5 รุ่น BC3F2 จากการศึกษาหาความสัมพนัธ์ของล าดบัเบสท่ีตา้นทานโรคราแป้งโดยใช ้ 
ไพรเมอร์ ScOPD10 พบวา่มีเพียงสายตน้ฝาง 7 รุ่น BC1F5 ปรากฏเคร่ืองหมายตา้นทานโรคราแป้ง 
แต่ไม่พบในพนัธ์ุหนองอุก สายตน้ # 3 รุ่น BC3F2 และสายตน้ # 5 รุ่น BC3F2 ซ่ึงถูกประเมินว่า
สามารถตา้นทานโรคราแป้งจากลกัษณะปรากฏ จากนั้นคดัเลือกตน้ท่ีปรากฏลกัษณะท่ีตา้นทานมา
ใชใ้นการผสมพนัธ์ุระหวา่งสายตน้ฝาง 7 รุ่น BC1F5 สายตน้ # 3 รุ่น BC3F2 และสายตน้ # 5 รุ่น
BC3F2 กบัพนัธ์ุหนองอุก แบบผสมสลบัและปล่อยให้เกิดการผสมตวัเอง ปลูกทดสอบลูกผสมรุ่นท่ี 
2 เพื่อประเมินการเกิดโรคจากลกัษณะปรากฏและเคร่ืองหมายโมเลกุล พบว่าการประเมินจาก
ลกัษณะปรากฏไม่สามารถแยกระหวา่งตน้ท่ีตา้นทานและอ่อนแอต่อโรคได ้ในขณะท่ีเคร่ืองหมาย
โมเลกุลสามารถตรวจสอบตน้ท่ีตา้นทานโรคไดใ้นคู่ผสมระหวา่งสายตน้ฝาง 7 รุ่น BC1F5 และพนัธ์ุ
หนองอุก ซ่ึงแสดงใหเ้ห็นวา่ลกัษณะตา้นทานโรคถูกควบคุมดว้ย 1 ยนี 

ลกัษณะการปรากฏสีม่วงท่ีดอก ขอ้ใบ ขอ้ใบยอ่ย ลกัษณะใบ และความสูงถูกควบคุมดว้ย 1 
ยีน โดยการปรากฏสีม่วงท่ีดอก ขอ้ใบ ขอ้ใบย่อย ลกัษณะใบปกติและลกัษณะตน้สูงเป็นลกัษณะ
เด่น และลกัษณะการปรากฏสีม่วงท่ีดอก ขอ้ใบ และขอ้ใบยอ่ยมีการลิงเกจกนั 
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จากการศึกษาพบว่าจ านวนขอ้รวมของล าตน้และการเกิดตาดอกระหวา่งตน้เต้ียและตน้สูง 
ไม่มีความแตกต่างกนัอยา่งมีนยัส าคญัทางสถิติ ในขณะท่ีความยาวปลอ้งล าตน้ให้ความแตกต่างกนั
อยา่งมีนยัส าคญัทางสถิติ และตน้ท่ีมีใบปกติให้ผลผลิตดีกว่าตน้ท่ีมีใบแบบมือจบัอย่างมีนยัส าคญั
ทางสถิติ 

ผลผลิตในลูกผสมรุ่นท่ี 2 ในทุกคู่ผสมแสดงให้เห็นวา่ ความกวา้ง-ยาวฝัก น ้ าหนกัฝักและ
น ้าหนกัฝักต่อตน้มีการกระจายตวัอยูร่ะหวา่งรุ่นพอ่แม่ ในขณะท่ีจ านวนฝักใหค้่ามากกวา่รุ่นพอ่แม่ 

นอกจากนั้นแลว้การใช้ 35 ไพรเมอร์ตรวจสอบในถัว่ลนัเตา 8 สายพนัธ์ุจากไตห้วนัโดย
เทคนิค RAPD เพื่อคน้หาความสัมพนัธ์กบัยีนตา้นทานโรคราแป้ง ไม่พบไพรเมอร์ท่ีเหมาะสมใน
การใชต้รวจสอบ 
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Abstract 
 

Powdery mildew is a major disease attacking both quality and yield in pea production. 
Improvement for disease resistant varieties is an effective strategy to solve this problem. 
Sequence characterized amplified region (SCAR) has been employed for screening powdery 
mildew resistance in pea. Assessment on Nong-ook variety and lines Fang 7 BC1F5, #3 BC3F2 and  
#5 BC3F2 using ScOPD10 primer showed that only Fang 7 BC1F5 line had resistant marker 
whereas Nong-ook variety, line #3 BC3F2 and line #5 BC3F2 did not have any marker of resistance. 
However, phenotypic evaluation showed that all lines and variety were resistant to powdery 
mildew. Crosses of resistant plants between lines Fang 7 BC1F5, #3 BC3F2 and #5 BC3F2 with 
Nong-ook variety were made and the F1 generation plants were allowed for selfed-pollination. 
Progenies of F2 were planted and evaluated using both phenotype and DNA marker. The result 
showed that phenotypic evaluation could not distinguish non resistance and resistance plants 
whereas molecular marker could detect resistance plants and revealed that this disease resistance 
character should have been governed by a single gene.  
 Purple pigment on flower, node, leaflet axil, leaf character and height were governed by a 
single gene. Purple pigment, normal leaf character and height were dominant character. In 
addition, linkage on purple pigment of flower, node and leaflet axil were found.  
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It was found that number of nodes and flower bud initiation on short and tall plants were 
not significantly different whereas internode length of those was significantly different. Normal 
leaf plants gave better yield than those with modified leaf plants.  

Yield of F2 generation in all crosses revealed that width and length of pod, pod weight 
and pod weight per plants were segregated between parents whereas number of pods were higher 
than parents.    

Moreover, RAPD technique using 35 primers were tested with 8 Taiwan’s pea varieties  
for resistant characteristics. It was showed that none of the primers could detect resistant markers.   


