
 

บทท่ี 1 

 
บทนํา 

 
การตรวจพิสูจนเอกลักษณทางพันธุกรรม ในมนุษยนั้น เปนการใชความรูทางนิติวิทยาศาสตร 

(forensic science) เพ่ือตรวจพิสูจนยืนยันเอกลักษณของบุคคล โดยมีวิธีการตรวจพิสูจนหลาย
วิธีการ เชน การตรวจลายพิมพนิ้วมือ (fingerprint) จากศพ หรือจากคนราย เพื่อเปรียบเทียบกับลาย
พิมพนิ้วมือของผูท่ีสูญหาย หรือผูท่ีเสียหาย เพื่อใชในการยืนยันตัวของบุคคลท่ีเปนเจาของลายพิมพ
นิ้วมือ การตรวจสภาพฟน (dental status) รากฟน การอุดฟน อายุของฟน เปรียบเทียบกับสภาพฟน
จากรายงานของทันตแพทย เพ่ือใชยืนยันวาเปนบุคคลคนเดียวกันหรือไม (เล้ียง, 2549) นอกจากนี้
ยังมีการใชลายพิมพดีเอ็นเอจากเคร่ืองหมายโมเลกุลดีเอ็นเอของเคร่ืองหมายไมโครแซทเทลไลท 
(microsatellite) (Han et al., 2000) และเคร่ืองหมายโมเลกุล single nucleotide polymorphism (SNP) 
(Lee et al., 2005) เพื่อพิสูจนเอกลักษณบุคคล ซ่ึงกอใหเกิดประโยชนอยางมากในการระบุตัวบุคคล 
เชน กระบวนการสืบสวนสอบสวน เพ่ือยืนยันตัวบุคคลผูกระทําผิดกฎหมาย หรือใชในการพิสูจน
สายสัมพันธทางเครือญาติ และใชในการตรวจพิสูจนบุคคล  

สําหรับการตรวจพิสูจนเอกลักษณทางพันธุกรรมในสัตว สวนมากนิยมใชเคร่ืองหมาย
โมเลกุลไมโครแซทเทลไลท (Herráeza et al., 2005) รวมถึงเคร่ืองหมายโมเลกุล SNP (Denise       
et al., 2003) เพื่อแยกความแตกตางของสัตวแตละตัวออกจากกัน หรือตรวจพิสูจนเอกลักษณทาง
พันธุกรรมของสัตว อยางไรก็ตามการบงช้ีเอกลักษณทางพันธุกรรมในสัตวนั้น เคร่ืองหมายโมเลกุล
ดีเอ็นเอท่ีนํามาใชในการตรวจสอบ ควรมีคุณสมบัติ ดังนี้ คือ เคร่ืองหมายโมเลกุลดีเอ็นเอมีความ
หลากหลายสูง (Polymorphism information content, PIC) (Botstein et al. 1980) อยูในสภาพสมดุล
ของ Hardy-Weinberg (HWE) (Denise et al., 2003) และมีความสามารถในการจําแนกส่ิงมีชีวิตออก
จากกันสูง (Probability of identity, PI) (Holt et al., 2000) สําหรับตัวอยางการใชเคร่ืองหมาย
โมเลกุลดีเอ็นเอในการตรวจพิสูจนเอกลักษณในสัตว เชน การใชเคร่ืองหมายโมเลกุล SNP ในโค 
(Heaton et al., 2002; Werner et al., 2003; Herráeza et al., 2005; Hara et al., 2010), สุกร (Rohrer  
et al., 2007) และการใชเคร่ืองหมายโมเลกุลไมโครแซทเทลไลท ในโค (Herráeza et al., 2005), 
สุนัข (Denise et al., 2003) เปนตน 
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เคร่ืองหมายโมเลกุล SNP ท่ีใชในการจําแนกส่ิงมีชีวิตแตละชนิดออกจากกันเปนรายตัว ได
มีการศึกษาในส่ิงมีชีวิตหลายชนิด อาทิเชน โค (Heaton et al., 2002), มนุษย (Lee et al., 2005) และ
สุกร (Rohrer et al., 2007) เปนตน ซ่ึงเคร่ืองหมายโมเลกุล SNP ท่ีใชมีความจําเพาะในส่ิงมีชีวิต      
แตละชนิดโดยเฉพาะเทานั้น ไมสามารถนําไปใชในสัตวท่ีตางชนิดกันได และขอมูลเกี่ยวกับการใช
เคร่ืองหมายโมเลกุล SNP ในการจําแนกเอกลักษณทางพันธุกรรมของไกประดูหางดํายังไมมี
รายงานทางวิชาการแตอยางไร ดังนั้นการศึกษาคร้ังนี้ตองการคัดเลือกเคร่ืองหมายโมเลกุลดีเอ็นเอ  
ที่มีประสิทธิภาพในการจําแนกเอกลักษณทางพันธุกรรมในไกประดูหางดํา เพื่อนํามาเปนฐานขอมูล
ทางพันธุกรรมของไกประดูหางดํา และใชเปนแนวทางในการจําแนกความแตกตางทางชีวโมเลกุล
ของไกประดูหางดําท่ีไมสามารถแยกความแตกตางไดจากลักษณะปรากฏภายนอก ขอมูลดังกลาว
สามารถนํามาใชประโยชนเปนฐานขอมูลสําคัญประจําตัวของไกประดูหางดําแตละตัวท่ีมีมูลคา
สําคัญทางเศรษฐกิจ  

 
1.1. วัตถุประสงคของการศึกษา 
 เพื่อคัดเลือก และวิเคราะหเคร่ืองหมายโมเลกุลดีเอ็นเอที่มีประสิทธิภาพในการจําแนก
เอกลักษณทางพันธุกรรมในไกพันธุประดูหางดํา โดยใชเทคนิค AFLP 
  
1.2. ประโยชนท่ีคาดวาจะไดรับ 
 ไดเคร่ืองหมายโมเลกุลดีเอ็นเอที่มีประสิทธิภาพในการจําแนกเอกลักษณทางพันธุกรรม
ของไกพันธุประดูหางดํา 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 


