
  
จ 

 
ชื่อเร่ืองวิทยานิพนธ การประเมินแผนการผสมพันธุของประชากรโคนมใน

จังหวัดเชียงใหม 
 
ผูเขียน  นายตอตระกูล  วัณณะสิริ 
 
ปริญญา  วิทยาศาสตรมหาบัณฑิต (เกษตรศาสตร) สัตวศาสตร 
 
คณะกรรมการที่ปรึกษาวิทยานิพนธ ผศ.ดร. ณัฐพล  จงกสิกิจ ประธานกรรมการ 
 รศ. นุชา  สิมะสาธิตกุล  กรรมการ 
 

บทคัดยอ 
 

  
การปรับปรุงพันธุกรรมของโคนมใหดีขึ้นนั้น ขึ้นอยูกับองคประกอบทางพันธุกรรมและ

แผนการผสมพันธุที่มีประสิทธิภาพ  โดยท่ัวไปแผนการผสมพันธุประกอบไปดวยระบบการ
คัดเลือก ซ่ึงเกี่ยวของกับการประมาณคาพารามิเตอรทางพันธุกรรมและประเมินคุณคาการผสมพันธุ 
แผนการผสมพันธุ จะมีผลทําใหเกิดการเปลี่ยนแปลงทางดานพันธุกรรมและลักษณะปรากฏ        
ซ่ึงการเปลี่ยนแปลงนี้สามารถทราบไดจากผลตอบสนองของแผนการผสมพันธุ  การศึกษาครั้งนี้
ประเมินผลตอบสนองของแผนการผสมพันธุ โดยศึกษาจากประชากรโคนมจํานวน 4,168 ตัว จาก 
161 ฟารม ในอําเภอไชยปราการ จังหวัดเชียงใหม   ซ่ึงมีลักษณะสมรรถภาพการผลิตไดแก ปริมาณ
น้ํานมรวม และปริมาณน้ํานมปรับที่ 305 วัน มีคาเฉลี่ยเทากับ 4,649.40 + 1,175.18 และ  4,668.36 + 
967.24 กิโลกรัม ตามลําดับ ลักษณะสมรรถภาพการสืบพันธุไดแก ลักษณะชวงหางการใหลูก และ
จํานวนวันทองวางมีคาเทากับ 394.25 + 45.49 และ 113.98+ 44.60 วัน ตามลําดับ จากการประมาณ
คาองคประกอบความแปรปรวนของลักษณะตางๆ ดวยวิธี Restricted maximum likelihood 
(REML) โดยใชโมเดลตัวสัตว (Animal model)   พบวาคาอัตราพันธุกรรมของลักษณะปริมาณ
น้ํานมรวม ปริมาณน้ํานมปรับที่ 305 วัน ชวงหางการใหลูก และจํานวนวันทองวาง เทากับ 0.28, 
0.27, 0.04 และ 0.06 ตามลําดับ สหสัมพันธทางพันธุกรรมและลักษณะปรากฏระหวางลักษณะ
สมรรถภาพการผลิตและสมรรถภาพการสืบพันธุ มีคาเปนบวก แสดงใหเห็นวาลักษณะการผลิต 
ลักษณะสมรรถภาพการสืบพันธุมีความสัมพันธในทางเดียวกัน  และจากการประเมินคุณคาการ
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ผสมพันธุดวยเทคนิค Best Linear Unbiased Prediction (BLUP)  พบวาคุณคาการผสมพันธุของพอ
พันธุและแมพันธุของลักษณะปริมาณน้ํานมรวม  มีคาอยูระหวาง  - 845.01 ถึง 720.06  กิโลกรัม 
ลักษณะปริมาณน้ํานมปรับที่ 305 วัน มีคาอยูระหวาง -828.98  ถึง 718.36  กิโลกรัม  ลักษณะชวง
หางการใหลูก มีคาอยูระหวาง -9.17 ถึง 7.92  วัน และ ลักษณะจํานวนวันทองวาง มีคาอยูระหวาง -
13.77  ถึง 9.13 วันตามลําดับ   ดังนั้นเกษตรกรควรใชน้ําเชื้อพอพันธุที่มีคุณคาการผสมพันธุของ
ลักษณะปริมาณน้ํานมสูงสุดเพื่อปรับปรุงสมรรถภาพการผลิตของฟารม  และจากการวิเคราะห
ขอมูลพบวา ความเขมขนของการคัดเลือกในแผนการผสมพันธุเกิดขึ้นในสวนของพอของแมพันธุ          
แมของพอพันธุ และพอโคทดสอบ สวนอื่นๆไมมีการคัดเลือกหรือมีการคัดเลือกนอยมาก ตลอดจน
แมของแมพันธุมีอายุการใชงานที่ยาวนาน (ประมาณ 8 ป) เนื่องจากแมโคไมไดถูกคัดทิ้งจากประวัติ
การใหนม และเมื่อมีการคัดทิ้ง  โคจะถูกคัดทิ้งจากฟารมหนึ่ง ไปอยูฟารมอื่น แมโคตัวนั้นจึงไมได
ถูกคัดทิ้งไปอยางจริงจัง ยังคงอยูในประชากร รวมทั้งสัดสวนการใชงานพอพันธุที่พิสูจนแลว มี
ปริมาณที่คอนขางสูง (89 %)   จึงทําใหความกาวหนาทางพันธุกรรม มีการเปลี่ยนแปลงนอยมาก 
ลักษณะสมรรถภาพการผลิต ไดแก ลักษณะปริมาณน้ํานมรวมและปริมาณน้ํานมปรับที่ 305 วันมี
การเปลี่ยนแปลงเพิ่มขึ้น 2.93 และ 2.91 กิโลกรัม/ป ตามลําดับ และลักษณะสมรรถภาพการสืบพันธุ 
ไดแก ลักษณะชวงหางการใหลูก และจํานวนวันทองวางมีการเปลี่ยนแปลงเพิ่มขึ้น 0.62  และ0.83 
วัน/ป ตามลําดับ ดังนั้นการเพิ่มความเขมขนการคัดเลือก สัตวตัวที่มีคุณคาทางพันธุกรรมดีจริงๆ 
จากสัตวในประชากรเดียวกัน  ใหไดรับโอกาสผสมพันธุเพื่อผลิตสัตวรุนตอไป และลดอายุการใช
งานพอแมพันธุจะสามารถเพิ่มผลตอบสนองของแผนการผสมพันธุใหมากขึ้น 

 
 

 
 
 
 
 
 
 



  
ช 

 
Thesis Title Evaluation  of  Breeding Plan of  Dairy  Cattle Population   

in Chiang Mai Province 
 
Author   Mr. Tortrakul  vannasiri 
 
Degree   Master of Science (Agriculture) Animal Science 
 
Thesis Advisory Committee   Asst. Prof. Dr. Nattaphon  Chongkasikit Chairperson 
   Assoc. Prof.  Nucha  Simasatitkul   Member 
  

Abstract 
 

 Dairy cattle  improvement depends on genetic components and breeding plan. 
Generally, components of breeding plan were selection systems that involve genetic parameter 
and breeding value estimation. In addition to mating systems were genetic and phenotypic 
change. They were investigated from response to selection. The objective of this study was to 
evaluate of breeding plan on productive and reproductive traits. Data of dairy cattle population 
4,168 dairy cows from 161 farms in Chaiprakan district, Chiang mai province were used. The 
result showed a mean of productive traits of  milk yield (MY) and milk yield at 305 day (M305D) 
were  4,649.40 + 1,175.18 and  4,668.36 + 967.24 kg/lactation respectively. Reproductive traits 
ie. calving interval (CI) and day open (DO) were 394.25 + 45.49 and 113.98+ 44.60 days 
respectively. Estimation of variance component applying Restricted Maximum Likelihood 
(REML) in animal model. Heritability of  MY and M305D were 0.28 and 0.27 respectively. For  
CI and DO were 0.04 and 0.06 respectively. Phenotypic and genetic correlation between 
productive and reproductive traits were showed  positive  correlated. Estimation of breeding value 
by Best Linear Unbias Prediction (BLUP). Breeding value of sires and dams on productive traits 
were MY and  M305D  between - 845.01 to + 720.06  and  - 828.98  to + 718.36 respectively. 
Reproductive traits were CI and DO between -9.17 to + 7.92  and  -13.77  to + 9.13  respectively. 
It used semen for improved  productive and reproductive traits in farm. It was found that selection 
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intensity of breeding plan were cowsire, cowdam and testing bull. Including generation interval of 
cow dams were long years (about 8 years) and  89 % was inseminated proven sire. Since cows 
unselected on milk records and remain in originally population that affect genetic progress was 
less on productive traits were MY and M305D  were  2.93 and 2.91 kg/year and  reproductive 
traits were CI and DO were  0.62 and 0.83 day/year respectively. Genetic progress were derived 
regard selection  intensity in  breeding plan  with selected best animals from genetic value  was  
few and reduce generation interval of sire and dams    

 
 
 
 
 

 


