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ในงานศึกษานีพ้บการปนเปอนของยีนแปลกปลอมจากขาวปลูกในประชากรขาวปาสามัญ

ในถ่ินอาศัยตามธรรมชาติในภาคตะวันออกเฉียงเหนือของประเทศไทย การปนเปอนท่ีพบมีท้ัง
ลักษณะทางสัณฐานวิทยา สรีรวิทยา และในระดับโมเลกุล ในลักษณะทางสัณฐานพบบางลักษณะ
ของขาวปลูกในบางตนของประชากรขาวปา ไดแก ทรงกอต้ังตรง เกสรตัวเมียสีขาว เยื่อหุมเมล็ดมีสี
ขาว โดยท่ัวไปแลวขาวปามีลักษณะทรงกอแผราบ มีเกสรตัวเมียสีมวงดําหรือดํา เยือ่หุมเมล็ดสีแดง 
สวนลักษณะทางสรีระพบวาขาวปาบางตนออกดอก 2 คร้ังตอป คือชวงระหวางเดือนพฤศจิกายน–
ธันวาคม และเดือนเมษายน–พฤษภาคม ซ่ึงปกติแลวขาวปาในประเทศไทยจะออกดอกเพียง 1 คร้ัง
ตอปคือชวงระหวางปลายเดอืนตุลาคม ถึงตนเดือนธันวาคม ไดมีรายงานของการไหลของลักษณะ
สัณฐานและสรีระขาวปลูกเขาสูขาวปาในประเทศไทย เชน Oka and Chang (1961) พบการปน
ของยีนควบคุมลักษณะขาวเหนียวหรือ waxy gene จากขาวปลูกไปยังขาวปาสามัญ ต้ังแต พ.ศ. 
2504 ในประชากรขาวปาสามัญในบริเวณอําเภอสันปาตอง จังหวัดเชียงใหม Chitrakon (1995) ได
สํารวจพบประชากรขาวปาสามัญชนิดขามปชนิดท่ีไมไวตอชวงแสง  

สําหรับการศึกษาในระดับโมเลกุล พบ alleles ของขาวปลูก ชนิดท่ีพบตรงกับขาวปลูก
พันธุขาวดอกมะลิ 105 หรือกข 15 (เนื่องจากเคร่ืองหมายโมเลกุลท่ีใชไมสามารถแยกขาวท้ัง 2 พันธุ
ออกจากกนัได รวมท้ังในทองถ่ินท่ีสํารวจพบวามีการปลูกขาวท้ัง 2 พันธุ ซ่ึงตอไปจะเรียกวาชนิด
ขาวดอกมะลิ 105) และพันธุกข 6 การจับคูของ alleles พบชนิด genotypes ชนิด homozygous 

genotype ของขาวปลูกขาวดอกมะลิ 105 homozygous genotype ของขาวปลูกกข 6 และชนิด 
heterozygous genotype ระหวางขาวปลูกและขาวปา (ขาวดอกมะลิ 105 x ขาวปา และ กข 6 x 
ขาวปา) ในบางตนของประชากรขาวปา และในทุกตนของประชากรขาววัชพืช โดย มีคา % 
heterozygote ระหวางขาวปลูกพันธุขาวดอกมะลิ 105 x ขาวปา พบในประชากรขาววัชพืชมากท่ีสุด 
(มีคาระหวาง 40.0–52.0% มีคาเฉล่ียเทากับ 43.4%) รองลงมาคือประชากรปาชนิดขามป (มีคา
ระหวาง 33.3–53.3% มีคาเฉล่ียเทากับ 38.2%) ชนดิปเดียว (มีคาระหวาง 23.8–48.3% มีคาเฉล่ีย
เทากับ 37.1%) และชนิด intermediate (มีคาระหวาง 10.0–30.0% มีคาเฉล่ียเทากับ 23.4%) และ 
%heterozygote ระหวางขาวปลูกพันธุกข 6 x ขาวปา พบในประชากรขาววัชพืชมากท่ีสุด (มีคา
ระหวาง 40.0–50.0% มีคาเฉล่ียเทากับ 45.0%) รองลงมาคือประชากรปาชนิดปเดยีว (มีคาระหวาง 
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20.0–46.7% มีคาเฉล่ียเทากบั 33.4%) ชนิด intermediate (มีคาระหวาง 20.0–40.0% มีคาเฉล่ีย
เทากับ 30.0%) และไมพบในประชากรขาวปาชนิดขามป แตท้ังประชากรขาวปาและขาววัชพืชไม
พบการปนเปอนจากขาวพนัธุสมัยใหม ไดแก พันธุชัยนาท 1 และสุพรรณบุรี 1 ในประชากรขาวปา
และขาววัชพืช เนื่องจากในพ้ืนท่ีนาในภาคตะวันออกเฉียงเหนือท่ีไดสํารวจและเก็บตัวอยางนัน้ 
สวนใหญจะปลูก ขาวขาวดอกมะลิ 105 กข 15 และกข 6 ซ่ึงมีประวัติการปลูกมานานกวา 30 ป 
(ศูนยวิจยัขาวสุรินทร 2550) สวนขาวพันธุสมัยใหม เชน ปทุมธานี 1 และสุพรรณบุรี 1 พบปลูกใน
พื้นท่ีของจังหวัดรอยเอ็ดเม่ือ 1-2 ป (จรรยา 2551) 

การปนเปอนของยีนแปลกปลอมท่ีพบเปนผลมาจากการผสมขาม จากขาวปลูกพนัธุขาว
ดอกมะลิ 105 และพันธุกข 6 เขาสูประชากรขาวปาหรือขาววัชพืช จากตัวอยางท่ีศึกษาพบการผสม
ขามจากขาวปลูก (ท้ัง 2 พันธุ คือ พันธุขาวดอกมะลิ 105 และกข 6) ในประชากรขาววัชพืชมีคาสูง
ท่ีสุด (42.2%) รองลงมาคือการผสมขามจากขาวปลูกในประชากรขาวปาชนิดขามป (38.2%) ชนิดป
เดียว (35.2%) และชนิด intermediate (26.7%) และจากการประมาณคาอัตราการผสมขาม (t) 
พบวาในประชากรขาววัชพชืมีคาสูงท่ีสุด (55%) รองลงมาคือขาวปาชนิดขามป (52%) ชนิด 
intermediate (39%) และชนิดปเดยีว (26%) ซ่ึงคาอัตราการผสมขาม (t) มีคาสูงกวาการผสมขาม
ระหวางขาวปลูกและขาวปาหรือขาววัชพชื เนื่องจากคาท่ีไดจากอัตราการผสมขาม (t) นี้นอกจากจะ
เปนการผสมขามระหวางขาวปลูกและขาวปาหรือขาววัชพืชแลว อาจเปนการผสมขามระหวางขาว
ปาและขาวปา หรือขาวปาและขาววัชพืชกไ็ด ซ่ึงคาอัตราการผสมขามดังกลาวสอดคลองกับรายงาน
การศึกษาของ  Barbier และคณะ (1989) ซ่ึงพบอัตราการผสมขามของขาวปาในประเทศไทย มีคา
ระหวาง 7% (ในชนิดปเดยีว) ถึง 56% (ในชนิดขามป) สวนขาววัชพชืพบอัตราการผสมขาม มีคา
ระหวาง 1–52% (Langevin et al., 1990) และสวนใหญขาวปาจะมีถ่ินอาศัยอยูใกลกับแปลงขาว
ปลูก (Chitrakon, 1995) เม่ือขาวปาและขาวปลูกออกดอกพรอมกัน จะเกิดการไหลของยีนจากขาว
ปลูกเขาไปในประชากรขาวปาอยางตอเนือ่งและเกดิการสะสมยีนของขาวปลูกเปนเวลานาน ทําให
เกิดการเปล่ียนแปลงพันธุกรรมในประชากรขาวปา ดังในการศึกษาของสมศักดิ์ และคณะ (2548) ท่ี
ทําการตรวจสอบตัวอยางขาวปาและขาววชัพืชท่ีเก็บมาจากแหลงตางๆ ภายในประเทศ พบวาขาว
ปา O. rufipogon , spontanea forms  และขาววัชพืช มีการทนตอการเขาทําลายของเพลี้ย
กระโดดสีน้ําตาล 47% 28% และ 15% ตามลําดับ  

จากโครงสรางความหลากหลายทางพันธุกรรม พบความแตกตางในโครงสรางประชากร
ระหวางขาวปาชนิดขามป ชนิด intermediate ชนิดปเดยีว และขาววชัพืช โดยพบวาประชากรขาว
ปาชนิดขามปและขาววัชพืชมีคาความหลากหลายทางพนัธุกรรมภายในประชากรสูงท่ีสุด (HS=
0.43–0.44) ถาเทียบกับประชากรขาวปาชนิดปเดยีวและชนิด intermediate (HS=0.20–0.35) สวน
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ความแตกตางระหวางประชากร (FST) มีคาระหวาง 0.29 (ในประชากรขาววัชพืช) ถึง 0.59 (ใน
ประชากรขาวปาชนิดปเดยีว) สามารถแปรความหมายไดวาความแปรปรวนของประชากรขาว
วัชพืชเกดิข้ึนจากความแปรปรวนภายในประชากรประมาณ 71% และเกดิจากความแปรปรวน
ระหวางประชากรประมาณ 29% สวนความแปรปรวนของประชากรขาวปาชนิดปเดียวเกิดข้ึนจาก
ความแปรปรวนภายในประชากรประมาณ 41% และเกดิจากความแปรปรวนระหวางประชากร
ประมาณ 59% นอกจากนัน้จากการศึกษาระยะหางทางพันธุกรรมพบวาสามารถจัดกลุม gene pool 
ของขาวในภาคตะวันออกเฉียงเหนือออกไดอยางชัดเจนโดยการวัดระยะหางระหวางประชากรขาว
ปา และขาววชัพืช โดยใชคา Nei’s (1972) genetic distance และใชประชากรขาวปลูกพันธุขาว
ดอกมะลิ 105 กข 6 กข 15 ชัยนาท 1 และ สุพรรณบุรี 1 เปนพันธุเปรียบเทียบ พบวาสามารถแยกได 
2 กลุมใหญ คือกลุมแรกประกอบดวยประชากรขาวปา และกลุมท่ีสองประกอบดวยประชากรขาว
ปลูกและขาววชัพืช ในกลุมแรกสามารถแยกประชากรไดอีกเปน 2 กลุม โดยประกอบดวยขาวปา
ชนิดขามปรวมกับชนิด intermediate และขาวปาชนิดปเดียว สวนในกลุมท่ีสองสามารถแยกออก
ไดเปนขาวปลูกและขาววัชพชื  

ความแตกตางในโครงสรางประชากรสวนใหญเปนผลมาจากความแตกตางของระบบการ
ผสมพันธุของประชากรขาวปาชนิดตางๆ ซ่ึงขาวปาชนิดขามปมีอัตราการผสมขาม (52%) สูงกวา
ชนิด intermediate (39%) และชนิดปเดยีว (26%) ตามลําดับ สอดคลองกับรายงานของ Barbier 
และคณะ (1989) ท่ีพบอัตราการผสมขามของขาวปาสามัญชนิดขามปในประเทศไทย มีอัตราการ
ผสมขามสูงกวาขาวปาสามัญชนิดปเดยีว โดยอัตราการผสมขามในขาวปาสามัญชนิดขามปมี
คาประมาณ 50% และขาวปาสามัญปเดียวมีอัตราการผสมขามประมาณ 7% นอกจากนี้ขาวปาชนดิ
ขามปมีระบบสืบพันธุตางจากชนิดปเดียวคือ ชนิดขามปสามารถสืบพันธุไดท้ังแบบอาศัยเพศ และ
ไมอาศัยเพศ หลังจากออกดอกสามารถเจริญเติบโตตอไปได หากขาวปาชนิดขามปรักษา
ความสามารถในการสืบพันธุแบบอาศัยเพศได จะทําใหภายในประชากรขาวปาชนดิขามปมีความ
หลากหลายทางพันธุกรรมสูง แตหากขาวปาชนิดขามปมีการขยายพันธุแบบไมอาศัยเพศ ในสวน
ของลําตนหรือการแตกหนอทําใหมีความหลากหลายของประชากรคงท่ี (Xie et al.,2001) สวน
ชนิดปเดยีวมีการสืบพันธุแบบอาศัยเพศเทานั้น เม่ือออกดอกแลวตนจะตายในฤดแูลง ทําใหเมล็ด
ของขาวปาชนดินี้สามารถแพรกระจายไปยังถ่ินอาศัยอ่ืนๆ ได (Chitrakon, 1995)  

ในการทดลองนี้อัตราการผสมขามของขาวปาและขาววัชพืชมีคาสูง ทําใหมีโอกาสทีจ่ะเกิด
การปนเปอนของยีนแปลกปลอมจากประชากรขาวปลูกท่ีอยูขางเคียง โดยเฉพาะเม่ือมีการนําขาว
ปลูกพันธุใหม ท่ีมีการตัดตอสารพันธุกรรม (transgenic rice) ท่ีตอบสนองตอความตานทานของ
สภาพแวดลอมท่ีไมเหมาะสม (ท้ัง biotic และ abiotic stress เชน ตานทานตอโรคแมลงและสาร
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กําจัดวัชพืช) มาปลูก โดยอาจสงผลใหเกดิการเปล่ียนแปลงในประชากรผูรับยีน (Ellstrand et al., 
1999) เม่ือเกิดการปนเปอนยีนจากขาวปลูกหรือขาววชัพืชในประชากรขาวปาอาจไดลูกผสมท่ีมี
ความสามารถในการอยูรอดและสืบเผาพันธุ (fitness) สูง ทําใหเกิดการระบาดและรุกรานใน
ถ่ินอาศัยของประชากรขาวปา ทําใหประชากรขาวปาถูกแทนท่ีโดยขาวลูกผสม และอาจสูญพันธุใน
ท่ีสุด (Ellstrand et al., 1999) นอกจากนี้การปนเปอนยีนจากขาวปลูกในประชากรขาววัชพืชอาจ
เปนการเพิ่มความหลากหลาย และความสามารถในการปรับตัวของขาววัชพืชใหเหมือนขาวปลูก
มากยิ่งข้ึน และอาจววิัฒนาการเปนวัชพืชท่ีรายแรง (super weed) ทําใหควบคุมและกําจัดขาว
วัชพืชเปนไปไดยากยิ่งข้ึน  

จากผลการศึกษานี้เปนการยนืยันการปนเปอนยีนระหวางขาวปลูก และขาวปาในสภาพ
ธรรมชาติ และใชเปนขอมูลพื้นฐานในการศึกษาการผสมขามและการปนเปอนยนีระหวาง
ประชากรขาวปลูกและขาวปาสามัญอันเปนสาเหตุสําคัญท่ีกอใหเกิดวิวัฒนาการมาเปนขาววัชพืชท่ี
ทําความเสียหายแกผลผลิตขาวปลูกในปจจบัุน รวมท้ังใชเปนแนวทางในการอนุรักษประชากรขาว
ปาสามัญท่ีถือวาเปนแหลงพนัธุกรรมท่ีสําคัญท่ีใชในการปรับปรุงพันธุขาว 


