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2.1 จํานวนโครโมโซม สัญลักษณจีโนม ช่ือท่ีเรียกตามท่ัวไป และลักษณะ

ทางภูมิศาสตรของพืชชนิด Oryza ท่ีแพรกระจาย 4 
2.2 การแบงชนิดขาวปาสามัญท่ีมีชุดโครโมโซม AA 6 
3.1 สัญลักษณ วนัท่ีเก็บตัวอยาง แหลงท่ีมา พิกดั และระดับความสูงจาก

ระดับน้ําทะเลของตัวอยางขาวปาสามัญท่ีใชในการศึกษา 20 
3.2 ลักษณะท่ีสําคัญของขาวปาสามัญเพื่อใชในการจําแนกชนิด 21 
3.3 รายละเอียดท่ีสําคัญของ primers ท่ีใชในการศึกษา 24 
4.1 ชนิด สภาพถ่ินอาศัย ขนาดพื้นท่ีท่ีระยะหางจากแปลงขาวปลูก และ

ลักษณะทางสัณฐานของขาวปาสามัญและขาววัชพืชท่ีพบในการ
สํารวจ 31 

4.2 การกระจายความถ่ี (%) ของสภาพถ่ินอาศัย และลักษณะทางสัณฐาน
บางประการของประชากรขาวปาสามัญและขาววัชพืช 42 ประชากร 
จากภาคตะวันออกเฉียงเหนอื 35 

4.3 ลักษณะทางคุณภาพและคาดัชนีความหลากหลาย (H') ของตัวอยาง
ขาวปาสามัญท้ัง 14 ประชากร 39 

4.4 จํานวนหนอตอกอของตัวอยางขาวปาสามัญท่ีเก็บมาจากจังหวดัตางๆ 
จํานวน 14 ประชากรในภาคตะวนัออกเฉียงเหนือและภาคเหนือ 42 

4.5 ความสูงถึงคอรวงท่ีระยะเกบ็เกี่ยว (เซนติเมตร) ของประชากรขาวปา
สามัญท่ีเก็บมาจากจังหวดัตางๆ จํานวน 14 ประชากรในภาค
ตะวนัออกเฉียงเหนือและภาคเหนือ 43 

4.6 ความยาวรวง (เซนติเมตร) ของตัวอยางขาวปาสามัญท่ีเก็บมาจาก
จังหวดัตางๆ จาํนวน 14 ประชากรในภาคตะวนัออกเฉียงเหนือและ
ภาคเหนือ 44 
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ตาราง   หนา 
4.7 จํานวนระแงตอรวงของตัวอยางประชากรขาวปาสามัญท่ีเก็บมาจาก

พื้นท่ีตางๆ จํานวน 14 ประชากรในภาคตะวันออกเฉียงเหนือและ
ภาคเหนือ 45 

4.8 จํานวนดอกตอรวงของตัวอยางขาวปาสามัญท่ีเก็บมาจากพื้นท่ีตางๆ 
จํานวน 14 ประชากรในภาคตะวนัออกเฉียงเหนือและภาคเหนือ 46 

4.9 เปอรเซ็นตการติดเมล็ดของตัวอยางขาวปาสามัญท่ีเก็บมาจากพ้ืนท่ี
ตางๆ จํานวน 14 ประชากรในภาคตะวันออกเฉียงเหนือและภาคเหนือ 47 

4.10 เปอรเซ็นตเมล็ดรวงของตัวอยางขาวปาสามัญท่ีเก็บมาจากพื้นท่ีตางๆ 
จํานวน 14 ประชากรในภาคตะวนัออกเฉียงเหนือและภาคเหนือ 48 

4.11 ความยาวหางขาว (เซนติเมตร) ของตัวอยางขาวปาสามัญท่ีเก็บมาจาก
พื้นท่ีตางๆ จํานวน 14 ประชากรในภาคตะวันออกเฉียงเหนือและ
ภาคเหนือ 49 

4.12 การตอบสนองตอชวงแสงในการออกดอกของประชากรขาวปาสามัญ
จํานวน 14 ประชากรในภาคตะวนัออกเฉียงเหนือและภาคเหนือ ปลูกท่ี
จังหวดัเชียงใหม 50 

4.13 เปอรเซ็นตความงอกของเมล็ดขาวปาสามัญหลังจากระยะเก็บเกี่ยว 
จํานวน 14 ประชากรในภาคตะวนัออกเฉียงเหนือและภาคเหนือ 52 

4.14 ความถ่ีอัลลีลในประชากรขาวปา 36 ประชากร ขาววัชพชื 5 ประชากร 
และขาวปลูก 5 พันธุโดยใชเคร่ืองหมายโมเลกุล microsatellite ท่ี
ตําแหนง RM20 57 

4.15 ความถ่ีอัลลีลในประชากรขาวปา 36 ประชากร ขาววัชพชื 5 ประชากร 
และขาวปลูก 5 พันธุโดยใชเคร่ืองหมายโมเลกุล microsatellite ท่ี
ตําแหนง RM164 60 

4.16 ความถ่ีอัลลีลในประชากรขาวปา 36 ประชากร ขาววัชพชื 5 ประชากร 
และขาวปลูก 5 พันธุโดยใชเคร่ืองหมายโมเลกุล microsatellite ท่ี
ตําแหนง RM225 63 
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ตาราง   หนา 
4.17 ความถ่ีอัลลีลในประชากรขาวปา 36 ประชากร ขาววัชพชื 5 ประชากร 

และขาวปลูก 5 พันธุโดยใชเคร่ืองหมายโมเลกุล microsatellite ท่ี
ตําแหนง RM341 66 

4.18 ความถ่ีอัลลีลในประชากรขาวปา 36 ประชากร ขาววัชพชื 5 ประชากร 
และขาวปลูก 5 พันธุโดยใชเคร่ืองหมายโมเลกุล microsatellite ท่ี
ตําแหนง RM588 69 

4.19 เปอรเซ็นต (%) ความถ่ีอัลลีลท่ีจําเพาะตอขาวปลูก (ขาวดอกมะลิ 105/
กข 15 กข 6 และชัยนาท 1/สุพรรณบุรี 1) ขาวปาในประชากรขาวปา 36 
ประชากร ขาววัชพืช 5 ประชากร และขาวปลูก 5 พันธุโดยใช
เคร่ืองหมายโมเลกุล microsatellite ท่ีตําแหนง RM20 72 

4.20 เปอรเซ็นต (%) ความถ่ีอัลลีลท่ีจําเพาะตอขาวปลูก (ขาวดอกมะลิ 105/
กข 15 กข 6 และชัยนาท 1/สุพรรณบุรี 1) ขาวปาในประชากรขาวปา 36 
ประชากร ขาววัชพืช 5 ประชากร และขาวปลูก 5 พันธุโดยใช
เคร่ืองหมายโมเลกุล microsatellite ท่ีตําแหนง RM164 74 

4.21 เปอรเซ็นต (%) ความถ่ีอัลลีลท่ีจําเพาะตอขาวปลูก (ขาวดอกมะลิ 105/
กข 15 กข 6 และชัยนาท 1/สุพรรณบุรี 1) ขาวปาในประชากรขาวปา 36 
ประชากร ขาววัชพืช 5 ประชากร และขาวปลูก 5 พันธุโดยใช
เคร่ืองหมายโมเลกุล microsatellite ท่ีตําแหนง RM225 76 

4.22 เปอรเซ็นต (%) ความถ่ีอัลลีลท่ีจําเพาะตอขาวปลูก (ขาวดอกมะลิ 105/
กข 15 กข 6 และชัยนาท 1/สุพรรณบุรี 1) ขาวปาในประชากรขาวปา 36 
ประชากร ขาววัชพืช 5 ประชากร และขาวปลูก 5 พันธุโดยใช
เคร่ืองหมายโมเลกุล microsatellite ท่ีตําแหนง RM341 78 

4.23 เปอรเซ็นต (%) ความถ่ีอัลลีลท่ีจําเพาะตอขาวปลูก (ขาวดอกมะลิ 105/
กข 15 กข 6 และชัยนาท 1/สุพรรณบุรี 1) ขาวปาในประชากรขาวปา 36 
ประชากร ขาววัชพืช 5 ประชากร และขาวปลูก 5 พันธุโดยใช
เคร่ืองหมายโมเลกุล microsatellite ท่ีตําแหนง RM588 80 
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4.24 เปอรเซ็นต (%) ความถ่ีอัลลีลท่ีจําเพาะตอขาวปลูก (ขาวดอกมะลิ 105/

กข 15 และกข 6) ขาวปาในประชากรขาวปา 36 ประชากร ขาววัชพืช 5 
ประชากร และขาวปลูก 3 พันธุโดยใชเคร่ืองหมายโมเลกุล 
microsatellite 5 ตําแหนง (RM20 RM164 RM225 RM341 และ 
RM588) 82 

4.25 จํานวนอัลลีลท่ีจําเพาะตอขาวปลูก และขาวปา (number of specific 

allele) และ share allele ระหวางขาวปลูกและขาวปา (%ในวงเล็บ) 
ในประชากรขาวปา 36 ประชากร และขาวปลูก 5 พันธุโดยใช
เคร่ืองหมายโมเลกุล microsatellite 5 ตําแหนง 84 

4.26 ความถ่ี genotype (%) ในประชากรขาวปา 36 ประชากร ขาววัชพืช 5 
ประชากร และขาวปลูก 5 พนัธุโดยใชเคร่ืองหมายโมเลกุล 
microsatellite ท่ีตําแหนง RM20 88 

4.27 ความถ่ี genotype (%) ในประชากรขาวปา 36 ประชากร ขาววัชพืช 5 
ประชากร และขาวปลูก 5 พนัธุโดยใชเคร่ืองหมายโมเลกุล 
microsatellite ท่ีตําแหนง RM164 90 

4.28 ความถ่ี genotype (%) ในประชากรขาวปา 36 ประชากร ขาววัชพืช 5 
ประชากร และขาวปลูก 5 พนัธุโดยใชเคร่ืองหมายโมเลกุล 
microsatellite ท่ีตําแหนง RM225 92 

4.29 ความถ่ี genotype (%) ในประชากรขาวปา 36 ประชากร ขาววัชพืช 5 
ประชากร และขาวปลูก 5 พนัธุโดยใชเคร่ืองหมายโมเลกุล 
microsatellite ท่ีตําแหนง RM341 94 

4.30 ความถ่ี genotype (%) ในประชากรขาวปา 36 ประชากร ขาววัชพืช 5 
ประชากร และขาวปลูก 5 พนัธุโดยใชเคร่ืองหมายโมเลกุล 
microsatellite ท่ีตําแหนง RM588 96 

4.31 ความถ่ี genotype (%) ในประชากรขาวปา 36 ประชากร ขาววัชพืช 5 
ประชากร และขาวปลูก 5 พนัธุโดยใชเคร่ืองหมายโมเลกุล 
microsatellite 5 ตําแหนง (RM20 RM164 RM225 RM341 และ 

RM588) 98 
 



 ณ 

 
ตาราง   หนา 
4.32 Gene diversity หรือคา heterozygosity (h) ในประชากรขาวปา 36 

ประชากร ขาวและวัชพืช 5 ประชากร โดยใชเคร่ืองหมายพันธุกรรม 

microsatellite 5 ตําแหนง 101 
4.33 ความหลากหลายทางพันธุกรรม (genetic diversity) ในประชากรขาว

ปา 36 ประชากร ขาววัชพืช 5 ประชากร และขาวปลูก 5 พันธุ โดยใช
เคร่ืองหมายพันธุกรรม microsatellite 5 ตําแหนง 102 

4.34 Effective number of alleles (Ae) Average number of alleles 
per locus (Na) คาคาดหมาย (Expected heterozygosity; He) คา
สังเกต (Observed heterozygosity; Ho) Inbreeding coefficient 

(FIS) และอัตราการผสมขาม (out-crossing rate; t) ในประชากรขาว
ปา 36 ประชากร ขาววัชพืช 5 ประชากร และขาวปลูก 5 พันธุ โดยใช
เคร่ืองหมายพันธุกรรม microsatellite 5 ตําแหนง  102 

4.35 การเปรียบเทียบระยะหางทางพันธุกรรม (genetic distance) ของ
ประชากรขาวปาสามัญ 36 ประชากร ขาววัชพืช 5 ประชากร และขาว
ปลูก 5 พันธุ  104 

4.36 การเปรียบเทียบระยะหางทางพันธุกรรม (genetic distance) ของ
ประชากรขาวปาสามัญ 3 ประชากร ขาววชัพืช 1 ประชากร และขาว
ปลูก 5 พันธุ 107 

 



 ด 

 
สารบาญภาพ 

 
 

รูป  หนา 
3.1 ตําแหนงของประชากรขาวปาสามัญท่ีใชในการศึกษาจากภาค

ตะวนัออกเฉียงเหนือ 10 จังหวัด และภาคเหนือ 1 จังหวดั 19 
3.2 ลักษณะท่ีสําคัญของขาวปาสามัญเพื่อใชในการจําแนกชนิด ขาวปา

ชนิดขามป ขาวปาชนิดปเดียว ขาวปาชนิด intermediate และขาว
วัชพืช 22 

4.1 ความสัมพันธระหวางประชากรขาวปา 14 ประชากร และมีขาวปลูก 1 
พันธุคือ ขาวดอกมะลิ 105 โดยใชลักษณะทางสัณฐาน 11 ลักษณะ 41 

4.2 เปอรเซ็นตความงอกของเมล็ดขาวปาสามัญหลังจากระยะเก็บเกี่ยว 
จํานวน 14 ประชากรในภาคตะวนัออกเฉียงเหนือและภาคเหนือ 53 

4.3 ลายพิมพดีเอ็นเอของขาวปา ขาวัชพืช และขาวปลูก 5 พันธุ โดยใช
เคร่ืองหมายโมเลกุล microsatellite RM20 59 

4.4 ลายพิมพดีเอ็นเอของขาวปา ขาวัชพืช และขาวปลูก 5 พันธุ โดยใช
เคร่ืองหมายโมเลกุล microsatellite RM164 62 

4.5 ลายพิมพดีเอ็นเอของขาวปา ขาวัชพืช และขาวปลูก 5 พันธุ โดยใช
เคร่ืองหมายโมเลกุล microsatellite RM225 65 

4.6 ลายพิมพดีเอ็นเอของขาวปา ขาวัชพืช และขาวปลูก 5 พันธุ โดยใช
เคร่ืองหมายโมเลกุล microsatellite RM341 68 

4.7 ลายพิมพดีเอ็นเอของขาวปา ขาวัชพืช และขาวปลูก 5 พันธุ โดยใช
เคร่ืองหมายโมเลกุล microsatellite RM588 71 

4.8 dendrogram แสดงความสัมพันธของประชากรขาวปาสามัญ 36 
ประชากร ขาววัชพืช 5 ประชากร และขาวปลูก 5 พันธุ จาก 
microsatellite 5 ตําแหนง ดวยวิธี UPGMA โดยอาศัยคา Nei’ s 
(1972) genetic distance 106 

4.9 dendrogram แสดงความสัมพันธของประชากรรวมขาวปาสามัญ 3 
กลุม ขาววัชพชื 1 กลุม และขาวปลูก 5 พนัธุ จาก microsatellite 5 
ตําแหนง ดวยวิธี UPGMA โดยอาศัยคา Nei’ s (1972) genetic 
distance 107 

 


