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บทคัดย่อ 
 
 เช้ือแบคทีเรีย Dermacoccus abyssi ท่ีแยกไดจ้ากตะกอนของ Mariana Trench ซ่ึงจดัอยูใ่น
กลุ่ม แอคติโนไมซิท แสดงความสามารถในการทนเกลือ ในงานวิจยัน้ี ไดใ้ชเ้ทคนิคโปรติโอมิกส์
ในการศึกษาโปรตีนท่ีตอบสนองต่อเกลือในเช้ือ D. abyssi เพื่อความเขา้ใจกลไกในการตอบสนอง
ต่อเกลือของ D. abyssi โดยน าโปรตีนท่ีไดจ้ากการเล้ียงแบคทีเรียในอาหาร Nutrient broth ท่ีไม่เติม
เกลือมาเปรียบเทียบกบัโปรตีนท่ีได้จากเช้ือท่ีเล้ียงในอาหาร ท่ีเติมเกลือ 5% จากผลการทดลอง
เจลอิเล็กโทรโฟริซิส 2 ทิศทางพบวา่มีโปรตีน 94 จุดท่ีมีระดบัการแสดงออกของโปรตีนแตกต่าง
กนัอย่างมีนัยส าคญัท่ีค่าความเช่ือมัน่เท่ากบั 0.05 โดยมีโปรตีนท่ีมีการแสดงออกเพิ่มข้ึน 32 จุด 
ลดลง 14 จุด และเกิดข้ึนใหม่ 48 จุดในสภาวะท่ีเติมเกลือ 5% จึงไดเ้ลือกโปรตีน 12 จุด (7 เพิ่มข้ึน, 1 
ลดลง  และ 4 เกิดข้ึนใหม่) ไปวิเคราะห์หาชนิดของโปรตีนดว้ยแมสเปกโทรเมตรี MALDI-ToF/MS  
จากการบ่งช้ีชนิด โดยเปรียบเทียบกบัฐานขอ้มูลพบว่าโปรตีน 8 ชนิดมีความคลา้ยกบัโปรตีนใน
กลุ่มโปรตีนในสภาวะเครียด โปรตีนขนส่ง โปรตีนท่ีเก่ียวขอ้งกบัขบวนการสังเคราะห์โปรตีน และ 
การสลายอาร์เอน็เอ 
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ABSTRACT 
   
 
 Dermacoccus abyssi isolated from Mariana Trench sediment that belongs to 
Actinomycetes, possesses the ability to tolerate salt. To a better understanding of salt response 
mechanisms in D. abyssi, proteins responding to salt in D. abyssi were investigated by  proteomic 
technique. The proteome of bacteria grown in Nutrient broth medium without NaCl was 
compared with the proteome from NB medium supplemented with 5% NaCl. The two 
dimensional electrophoresis results indicated that 94 protein spots had significantly different 
expression at p < 0.05. Of these, 32 were up-regulated, 14 down-regulated  and 48 expressed only in 
5% NaCl condition.  Selected 12 protein spots (7 up-regulated, 1 down-regulated  and 4 expressed 
only in 5% NaCl condition) were identified by mass spectrometry (MALDI-ToF). After  
annotation by comparing with database, it was found that 8 proteins were similar to stress  
proteins, transporter proteins, proteins involving in protein synthesis and RNA degradation.   
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