
����� 4 

����	
����

4.1  
�����������  
        �� �������	
����
������� ���� ��� ��� ��� 	������������������ ����!� ���� "#��	� 51 �� 
����$�%&	��� 32-71 ��  

�"#��	���	������������"$'�������(���&�!������&
) 102 ��	����� �)� ����'$�
��	����������� � 2 �'$�
 �!�
�'$�
��*
�"���������������!�� '%�'$�
��*
�"��������������'
� �'$�
'% 51 ��	����� ���
�'��*	+� '%�,�	%���
���������� �������	
����
��� )�� �)�(��������* 5
��	����� 5  �)����
�'��*	+� '%���
�'�,�	%������������� �������	
����
���

���������	
� �
����
�� 
�-�.�� ����	� (������) 27 (52.9) 

�-�&/��  24 (47.1) 

���$ (�� ) mean � SD 49.5 � 9.3 

���������	���������  

����0'�*����"#��	�1����*�&'!�(�.������ (2�*) mean � SD 27.1 � 3.3 

����0'�*�����%)������
)���%����	��	%�������� (
�''��
��)  6.4 � 0.8 

����0'�*�������
��'!�)���&'������-�� (����'%) 74.0 � 1.9 

����0'�*����)�.���&�!��������  2.4 � 0.5 

����0'�*����)�.������"$'������� 2.2 � 0.6 

����0'�*��������'
��������������	��&�!�������� 4 
�''��
�� 3.4 (0.85)a

����0'�*��������'
���������
���	��&�!�������� 6 
�''��
��  6.8 (1.04) a

����0'�*�����%)������
)���%����	��	%�������������	��&�!�������� 4 
�''��
��  3.7 (1.16) a

����0'�*�����%)������
)���%����	��	%��������
���	��&�!�������� 6 
�''��
��  7.6 (1.7) a

����0'�*����)�.���&�!��������(�����'
��������������	��&�!�������� 4 
�''��
��  1.3 (0.6) a

����0'�*����)�.���&�!��������(�����'
���������
���	��&�!�������� 6 
�''��
�� 2.2 (0.3) a

����0'�*����)�.������"$'�������(�����'
��������������	��&�!�������� 4 
�''��
�� 1.1 (0.7) a

����0'�*����)�.������"$'�������(�����'
���������
���	��&�!�������� 6 
�''��
�� 2.1 (0.5) a



                                                          a  �)�������
�'���� median (IQR) &��	�����
�''��
�� 
        �����	"-� 3�)�����������.!�� ����������*	+� (Ubiquitous bacteria) "������"$'�������(���&�!�� 
�)�����������	"��� 16S-rRNA 2
* � �)� 3�)����������) 602 ������ (������* 7

                                             

	����� 7  �)� 3�)���������� ����������*	+�"��)���������	���������������	�	��$
�	�  
        .�����* 1           �)� 3�)�������
���4�� (DNA ladder) 100 ������  
        .�����* 2           �)���	�	��$
'���*+
�
��.!�� ��������  
        .�����* 3           �)���	�	��$
�	���*
� ubiquitous bacteria 

        .�����* 4-13     �)� 3�)���������*�����'����5�������'���2��-'��
�����-!*���	"&�
 ����������*	+�����'$�
��	�����'#�)����* 1-12  

        �����	"-� 3�)�����������.!��-���+1���
 �� "��"�	�'�� '%�.!�� �������''� 1���+2�6�� "��
����"$'�������(���&�!�� ����������	"��� 16S-rRNA )�� �)�(������* 8  '% 9         

                                    

	����� 8  �)� 3�)�����������.!��-���+1���
 �� "��"�	�'�� ���) 404 ������ "��)���������	�����
����������	�	��$
�	�  
        .�����* 1           �)� 3�)�������
���4�� (DNA ladder) 100 ������  
        .�����* 2           �)���	�	��$
'���*+
�
��.!�� ��������  
        .�����* 3           �)���	�	��$
�	���*
��.!��-���+1���
 �� "��"�	�'��
        .�����* 4-13    �)� 3�)���������*�����'����5�������'���2��-'��
�����-!*���	"&��.!��               

-���+1���
 �� "��"�	�'�� ����'$�
��	�����'#�)����* 1-10      

Ladder  1      2      3     4     5     6      7    8      9   10   11   12 

100 bp 

Ladder  –Pg  +Pg     1        2       3       4       5       6        7        8        9       10 

100 bp 



        "��,�-��������"' -�	���'$�
��	�������* 1, 2, 3, 4, 6, 7, 8, 9  '%10 ��
��3��	"-� 3�)�������
��
-��6�����.!��-���+1���
 �� "��"�	�'�� ��*
����) 404 ������

                                             

	����� 9  �)� 3�)�����������.!�� �������''� 1���+2�6�� ���) 641 ������ "��)���������	����������
�����	�	��$
�	�                                                                                                          
        .�����* 1             �)� 3�)�������
���4�� 100 ������
        .�����* 2             �)���	�	��$
'���*+
�
��.!�� ��������    
        .�����* 3             �)���	�	��$
�	���*
��.!�� �������''� 1���+2�6��
        .�����* 4-13     �)� 3�)���������*��� ��'����5�������'���2��-'��
�����-!*���	"&��.!��                        
                             �������''� 1���+2�6������'$�
��	�����'#�)����* 1-10                           
        "��,�-��������"' -�	���'$�
��	�������* 1, 2, 3, 4, 6, 7  '% 8 ��
��3��	"-� 3�                   )�����
����
-��6�����.!�� �������''� 1���+2�6�� ��*
����) 641 ������ 

4.2  �������
���������	��!"	"�#$% &'�&'���'%#�(�����#�$�$��	��� !�	��)�*�+
        ���	�����%&�����"$'�������(���&�!���)�	�6��5����� ��'���2��-'��
���� (��� ��� 	���*��� ����              ���
����������� ����!� ���� "#��	� 51 �� -�	�� ��
��3-��.!�� �������''� 1���+2�6�� "#��	� 48 �� ��)
��������'% 94.1 �.!��-���+1���
 �� "��"�	�'�� "#��	� 47 �� ��)��� �����'% 92.2  '%���-���	
������
�.!�� �������''� 1���+2�6��  '%�.!��-���+1���
 �� "��"�	�'�� "#��	� 46 �� ��)��� �����'% 90.2 )��
 �)�(��������* 6

 

��	����� 6  �)��	�
.$�����.!�� �������''� 1���+2�6�� �.!��-���+1���
 �� "��"�	�'�� '%                

 '%���-���	
��������������.!��(��%)���$��'    

Ladder  –Tf   +Tf     1        2       3       4       5       6       7        8        9       10 

100 bp 



Periopathogens Number of positive subject (%)  
(n=51) 

T.  forsythia 

P. gingivalis 

P. gingivalis + T.  forsythia

                  48 (94.1)         

                  47 (92.2)                        

                  46 (90.2)   
                                                                                                                                                          

        �
!*� �����
�%)���	�
'
������ ��'
���� �����  ��������� ��� ��'
���� �������*�!� � '%�� ��'
�                

����������*'
� "#��	������'% 51 �#� &��� -�	�� 
        (��#� &�������'
�����������*�!�� (shallow site) ��
��3-��.!�� �������''� 1���+2�6�� "#��	� 43 

�#� &��� ��)��������'% 84.3 �.!��-���+1���
 �� "��"�	�'�� "#��	� 43 �#� &���               ��)��� �����'% 
84.3  '%���-���	
�������.!��-���+1���
 �� "��"�	�'��  '%�.!�� �������''� 1���+2�6�� "#��	� 42 

�#� &��� ��)��������'% 82.4  
        (�����'
�����������*'
� (deep site) -��.!�� �������''� 1���+2�6�� "#��	� 48 �#� &���              ��)
��������'%94.1 �.!��-���+1���
 �� "��"�	�'�� "#��	� 46 �#� &��� ��)��������'% 90.2  '%���-���	
���
����.!��-���+1���
 �� "��"�	�'��  '%�.!�� �������''� 1���+2�6�� "#��	� 45 �#� &��� ��)��� �����'%
88.2  ��+
�-��	�
 ������������-��.!��(��%)���#� &�����*
�����'
�          ���������������  (p=0.062, 
0.375, 0.375)  )�� �)�(��������* 7

��	����� 7  �)��	�
.$�����.!��-���+1���
 �� "��"�	�'�� �.!�� �������''� 1���+2�6��  '%���-�
��	
��������������.!��(��%)���#� &���

Periopathogens 
Number of positive sites (%)   

p-value Shallow site 

(PD � 4 mm.) 

(n=51) 

Deep site  

(PD � 6 mm.) 

(n=51)

T.  forsythia 

P. gingivalis 

P. gingivalis + T.  forsythia

43 (84.3) 

43 (84.3) 

42 (82.4) 

48 (94.1)

46 (90.2) 

45 (88.2) 

0.062

0.375

0.375 
                                                                                                                               Test by McNemar test 

      �
!*�-�"��7�3
����-���	
�������.!��-���+1���
 �� "��"�	�'��  '%�.!�� �������''�     1���+2�6�� 
(�����'
�����������*�!�� '%'
� "#��	� 51 �#� &��� -�	�� (�����'
�����������*�!�� ��
��3-��.!��-���+1��



�
 �� "��"�	�'��  '%�.!�� �������''�  1���+2�6�� ����&
) 42 �#� &��� ��)��������'% 82.4 (��7%��*-�
�.!��.��)�)��	�!� �.!��-���+1���
 �� "��"�	�'�� "#��	� 1 �#� &��� ��)��� �����'% 2.0  '%�.!�� �����
��''� 1���+2�6�� "#��	�  2 �#� &��� ��)��������'% 3.9

        (�����'
�����������*'
� ��
��3-��.!��-���+1���
 �� "��"�	�'��  '%�.!�� �������''� 1���+2�6�� 
����&
) 45 �#� &��� ��)��� �����'% 88.2 (��7%��*-��.!��.��)�)��	�!� �.!��-���+1���
 �� "��"�	�'�� 
"#��	� 3 �#� &��� ��)��� �����'% 5.9  '%�.!�� �������''� 1���+2�6�� "#��	�  1 �#� &��� ��)��� �����'% 
2.0 )�� �)�(��������* 8

��	����� 8   �)��	�
��
-��6�������-��.!����	
�������.!��-���+1���
 �� "��"�	�'��  '%             �.!��
 �������''� 1���+2�6�� (��%)���#� &���

Periopathogens Number of positive site (%) 
(n=51) 

P.gingivalis + T.forsythia (shallow site) 

P.gingivalis (shallow alone) 

T. forsythia (shallow alone) 

P.gingivalis + T.forsythia (deep site) 

P.gingivalis (deep alone) 

T.forsythia (deep alone) 

42 (82.4) 

1 (2.0) 

2 (3.9) 

45 (88.2) 

3 (5.9) 

1 (2.0) 

4.3  ����%����$*�	(,�-������.(�����'$'������	���������	��!"	"�#$% &'�&'���'%#�(�����#�$�$��	���
!�	��)�*�+

      �
!*�	�����%&�&��	�
��
-��6��%&	������-��.!���������������� '%'���7%����'���� +)� �� ����'
����
����� �����/�����%)������
)���%����	��	%�������� ���
��'!�)���&'������-��           )�.���&�!�������� 
 '%)�.������"$'������� ����(��%)���#� &��� '%�$��' �)�(.��3���   Mann Whitney U test  -�
�	�
��
-��6��%&	��������/�����%)������
)���%����	��	%��������������-��.!�� �������''� 1���+2�6�� 
(�����'
�����������*'
������
�����#���/����3��� (p=0.05)

)�� �)�(��������* 9 - 17 
��	����� 9  �)����
�' '%�	�
��
-��6��%&	���'���7%����'������������	"-�����.!��-���+1���
 �� 
"��"�	�'�� (�����'
�����������*�!�� 

 Shallow site (n=51)  



Clinical  parameters 
(mean � SD) 

Detected sites 
(n=43) 

Undetected sites  
(n=8) 

p-value 

Probing depth (mm.) 

CAL (mm.) 

GI index 

PI index 

3.4 � 0.5

3.9 � 1.0

1.3 � 0.6

1.1 � 0.7 

3.5 � 0.8

3.6 � 0.9

1.1 � 0.6

1.0 � 0.8 

0.907 

0.508 

0.392 

0.492 

Test by Mann Whitney U test 

��	����� 10  �)����
�' '%�	�
��
-��6��%&	���'���7%����'������������	"-�����.!�� �������''�
1���+2�6�� (�����'
�����������*�!��

Clinical  parameters 
(mean � SD) 

Shallow site (n=51)  
p-value Detected sites 

(n=43) 
Undetected sites  

(n=8) 
Probing depth (mm.) 

CAL (mm.) 

GI index 

PI index 

3.4 � 0.5

3.8 � 1.0

1.3 � 0.6

1.1 � 0.7 

3.6 � 0.6

3.8 � 0.7

1.2 � 0.6

0.9 � 0.8 

0.498

0.785 

0.492 

0.306 

Test by Mann Whitney U test 

��	����� 11   �)����
�' '%�	�
��
-��6���������	"-��.!��-���+1���
 �� "��"�	�'�� '%�.!�� �����
��''� 1���+2�6�� ��	
���(�����'
�����������*�!��

Clinical  parameters 
(mean � SD) 

Shallow site (n=51)  
p-value Detected sites 

(n=42) 
Undetected sites  

(n=9) 
Probing depth (mm.) 

CAL (mm.) 

GI index 

PI index 

3.4 � 0.5

3.9 � 1.0

1.3 � 0.6

1.1 � 0.7 

3.4 � 0.7

3.7 � 0.9

1.2 � 0.5

1.1 � 0.8 

0.941 

0.738 

0.520 

0.240 

Test by Mann Whitney U test 
��	����� 12  �)����
�' '%�	�
��
-��6��%&	���'���7%����'������������	"-�����.!��-���+1��
�
 �� "��"�	�'�� (�����'
�����������*'
�

 Deep site (n=51)  



Clinical  parameters 
(mean � SD) 

Detected sites 
(n=46) 

Undetected sites  
(n=5) 

p-value 

Probing depth (mm.) 

CAL (mm.) 

GI index 

PI index 

7.0 � 0.8

7.7 � 1.1

2.2 � 0.3

2.1 � 0.5 

7.0 � 0.8

7.9 � 1.1

2.3 � 0.4

2.3 � 0.6 

0.824 

0.657

0.182 

0.579 

Test by Mann Whitney U test 

��	����� 13  �)����
�' '%�	�
��
-��6��%&	���'���7%����'������������	"-�����.!�� �������''�
1���+2�6�� (�����'
�����������*'
�

Clinical  parameters 
(mean � SD) 

Deep site (n=51)  
p-value Detected sites 

(n=48) 
Undetected sites  

(n=3) 
Probing depth (mm.) 

CAL (mm.) 

GI index 

PI index 

7.0 � 0.8

7.7 � 1.1

2.2 � 0.3

2.2 � 0.5 

7.4 � 0.7

9.0 � 0.9

2.3 � 0.6

1.7 � 0.3 

0.200

0.055�

0.534 

0.133 

Test by Mann Whitney U test 

��	����� 14   �)����
�' '%�	�
��
-��6���������	"-��.!��-���+1���
 �� "��"�	�'�� '%�.!�� �����
��''� 1���+2�6�� ��	
���(�����'
�����������*'
�

Clinical  parameters 
(mean � SD) 

Deep site (n=51)  
p-value Detected sites 

(n=45) 
Undetected sites  

(n=6) 
Probing depth (mm.) 

CAL (mm.) 

GI index 

PI index 

7.0 � 0.8

7.7 � 1.1

2.2 � 0.3

2.1 � 0.5 

7.2 � 0.8

8.2 � 1.3

2.2 � 0.5

2.2 � 0.7 

0.396

0.254 

0.538 

0.895 

Test by Mann Whitney U test 
��	����� 15  '���7%����'������������	"-��.!��-���+1���
 �� "��"�	�'�� (��%)���$��'

Clinical  parameters 
(mean � SD) 

Detected subject 
(n=47) 

Undetected subject 
(n=4) 

p-value 



CAL (mm.) 

GI index 

PI index 

BOP

6.3 � 0.7

2.3 � 0.5

2.2 � 0.6

74.5 � 19.5 

6.9 � 1.5

2.5 � 0.7

2.3 � 0.7

67.9 � 18.6 

0.818

0.441 

0.584 

0.440 

Test by Mann Whitney U test 

��	����� 16  '���7%����'������������	"-��.!�� �������''� 1���+2�6�� (��%)���$��'

Clinical  parameters 
(mean � SD) 

Detected subject 
(n=48) 

Undetected subject 
(n=3) 

p-value 

CAL (mm.) 

GI index 

PI index 

BOP

6.4 � 0.8

2.4 � 0.5

2.2 � 0.6

75.1 � 19.2 

6.8 � 0.4

2.0 � 0.6

1.8 � 0.7

55.9 � 13.9 

0.161

0.234 

0.124 

0.085 

Test by Mann Whitney U test 

��	����� 17  '���7%����'������������	"-��.!��-���+1���
 �� "��"�	�'�� '%�.!�� �������''� 1���
+2�6�� ��	
���(��%)���$��'

Clinical  parameters 
(mean � SD) 

Detected subject 
(n=46) 

Undetected subject 
(n=5) 

p-value 

CAL (mm.) 

GI index 

PI index 

BOP

6.3 � 0.7

2.4 � 0.5

2.2 � 0.6

74.8 � 19.6 

6.9 � 1.3

2.4 � 0.6

2.2 � 0.7

65.8 � 16.8 

0.254

0.949 

0.631 

0.241 

Test by Mann Whitney U test 


