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7 แสดงการกระจายลักษณะการจับคูของยีนท่ีไวตอความเครียดในสุกรแตละพันธุ  13 

 ในสถานีทดสอบพันธุโครงการไทย-เบลเยี่ยม    
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ท่ีใชในการทําพีซีอาร 
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1 Calcium-releasing channel, Sarcoplasmic reticulum (SR),     6  
 Transverse tubule (T-tubule)   และโครงสรางตางๆ ภายในกลามเนื้อ 
2 การวัดคา pH ท่ีกลามเนื้อสันนอก (ซาย) และกลามเนื้อสะโพก (ขวา)   24 
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     อุณหภูมิท่ีเหมาะสมของการเขาจับของไพรเมอร   
5 ลําดับเบสของช้ินสวนยีน RYR1 ตําแหนงของการแทนท่ีของลําดับเบส    29 

  (Single nucleotide polymorphism; SNP) และจุดตัดของเอนไซม Hin 6I   
6 รูปแบบของจีโนไทปท่ีตัดดวยเอนไซม Hin 6I บน 3% Agarose gel   29 
7 เนื้อสุกรท่ีมีลักษณะปกติ (CC) (ซาย) และเนื้อสุกรท่ีเกิดการกลายพันธุ   32 
 ของยีน RYR1 (CT) ซ่ึงแสดงลักษณะ PSE (ขวา) หลังจากการเก็บท่ี 
 อุณหภูมิ 4 ˚C เปนเวลา 24 ช่ัวโมง       
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a*  = Redness 
b*  = Yellowness 

 bp  = Base pair 
 C  = Cytosine base 
  ํC  = Degree Celsius 
 CAST  = Calpastatin  

DNA  = Deoxyribonucleic acid 
 ddH2O  = Double distilled water 
 dNTP  = Deoxynucleotide triphosphate 
 EDTA  = Ethylenediamine-tetraacetic acid 
 g  = Gram 
 HFABP  = Heart fatty acid binding protein 
 L*  = Lightness 
 LEP  = Leptin 
 M  = Molar 
 mg  = Milligram 
 MHS  = Malignant hyperthermia syndrome 

ml  = Milliliter 
 mM  = Millimolar 
 M4CR  = Melanocortin-4 receptor 
 NaCl  = Sodium chloride 
 ng  = Nanogram 

nm  = Nanometre 
PBS  = Phosphate buffer saline 
PCR  = Polymerase chain reaction    
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PCR – RFLP = Polymerase chain reaction - Restriction fragment length  
polymorphism 

pmol  = Picomol 
PRKAG3 = Protein kinase AMP-activated gamma 3 subunit 
PSE  = Pale, soft and exudative 

 PSS  = Porcine stress syndrome 
QTL  = Quantitative trait loci 
RFLP  = Restriction fragment length polymorphism 
rpm  = Rotation per minute 
RYR1  = Ryanodine receptor 1 
SDS  = Sodium dodecyl sulfate 
SNP  = Single nucleotide polymorphism 
T  = Thymine base 
TBE  = Tris-Boric acid-EDTA buffer 
TE  = Tris-EDTA buffer 
Tm  = Annealing temperature 
U  = Unit 
μl  = Microliter 
V  = Volt 
WHC  = Water holding capacity 
 

 


