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บทนํา 
 
ประเทศไทยมีความหลากหลายทางพันธุกรรมของกลวยไมดินคอนขางสูง เพราะมีพื้นท่ี 

ท่ีมีสภาพแวดลอมท่ีเหมาะสมตอการเจริญเติบโต   ถึงแมจะมีรายงานวา กลวยไมดินมีการกระจาย
พันธุในสภาพธรรมชาติตามพ้ืนท่ีปาตาง ๆ ของประเทศก็ตาม  (สลิล และนฤมล, 2545)  แตปริมาณของ
กลวยไมดินเหลานั้นก็ลดลงอยางรวดเร็วตามเวลาท่ีผานไป  ไมวาจะเปนการสูญหายอันเนื่องมาจากภัย
ธรรมชาติ หรือ เกิดจากการบุกรุกแผวถางปาเพื่อการเกษตร หรือ เกิดจากการนําตนพืชออกไปใช
ประโยชนโดยปราศจากการอนุรักษก็ตาม  การสูญเสียและการสูญหายดงักลาวสงผลใหเกดิการถดถอย
ทางพันธุกรรม และการจํากัดความหลากหลายของชนิดและพันธุตลอดจนการลดนอยลงของจํานวน
ประชากรของพืชเหลานั้น 

 สําหรับกลวยไมดินในสกุล Nervilia นั้น มีรายงานวาพบพืชชนิดนี้กระจายพันธุได ต้ังแต
ทวีปแอฟริกาถึงทวีปเอเชีย โดยพบประมาณ 65 ชนิด  สวนในประเทศไทยนั้นมีการสํารวจพบวามี
กลวยไมสกุล  Nervilia  อยู 10 ชนิดกระจายพันธุอยูในปา ท้ังประเภทปาผลัดใบ ปาไมผลัดใบ (สลิล, 
2549) และปาดิบช้ืนของทุกภาคในประเทศไทย (อบฉันท, 2544 )  นอกจากนี้  อบฉันท และ ชุมพล 
(2543) ยังรายงานไวดวยวาพบพืชสกุลนี้ 9 ชนิด อาศัยตามท่ีลาดเอียงของปาโปรงและปาทุงหญาท่ี
คอนขางแหงแลงและอยูในระดับตํ่ากวา 1,000 เมตร เหนือระดับน้ําทะเล    

ฉันทนา  รายงานไวเม่ือ พ.ศ. 2550 วา ไดสํารวจพบวามีกลวยไมดินในสกุล Nervilia นี้
เจริญเติบโตในสภาพธรรมชาติในปาเต็งรัง  ปาเบญจพรรณ และ ปาดิบเขา ในเขตปาสงวนแหงชาติขุน
แมกวง  โดยท่ีมีชนิด  N. aragoana Gaud.  ซ่ึงมีช่ือสามัญไทยวาแผนดินเย็นมากกวาชนิดอ่ืน และ
จากการสํารวจในปเดียวกัน ในพื้นท่ีปาเต็งรังและปาเบญจพรรณของศูนยศึกษาการพัฒนาหวยฮอง
ไครอันเนื่องมาจากพระราชดําริ  อําเภอดอยสะเก็ด  จังหวัดเชียงใหม พบวามีการกระจายพันธุของ
แผนดินเย็นในสภาพธรรมชาติคอนขางกวางขวางในพื้นที่ดังกลาว และ จากการศึกษาและสังเกต
ลักษณะทางสัณฐานวิทยาของตนแผนดินเย็นเหลานั้น พบวาสามารถแยกกลุมของพืชดังกลาวออก
ไดเปน 3 กลุมของตัวอยางท่ีแตกตางกัน (accession)  จึงไดมีการวางแผนการศึกษาถึงลักษณะท่ีเปน
เอกลักษณของตนพืชในแตละกลุม  
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การศึกษาดังกลาวคร้ังนี้เปนการศึกษาลักษณะและวงจรการเจริญเติบโตของแผนดินเย็นท่ี
พบในพื้นท่ีของศูนยศึกษาการพัฒนาหวยฮองไครอันเนื่องมาจากพระราชดําริโดยแบงกลุมของตน
พืชออกเปน 3 กลุม ตามลักษณะความแตกตางของใบและดอกมาศึกษา เพื่อไดประโยชนในการ
นําไปใชเปนขอมูลพื้นฐานประจํากลุมซ่ึงจะเปนประโยชนตองานอนุกรมวิธานในการจําแนกพันธุ 
ตลอดจนเปนขอมูลพื้นฐานในการศึกษาวิจัยเพื่อ การอนุรักษพันธุกรรม และ การศึกษาตอเนื่อง เพื่อการใช
ประโยชนของกลวยไมชนิดนี้ตอไปในอนาคต  

 


