
 
 

เอกสารอางอิง 
 
กรมวิชาการเกษตร 2546 ขาวและธัญพืชเมืองหนาวพันธุดี 30 ป กรมวิชาการเกษตร 230 หนา 
จรรยา มณีโชติ 2547 ขาวหาง ขาวแดง ขาวดีด ภยัคุกคามของชาวนา หนังสือพิมพกสิกร ปที่ 77 

ฉบับที่ 5 หนา 6-15 
จรรยา มณีโชติ 2548 ขาววัชพืช ปญหาและการจัดการ เอกสารเผยแพร สํานกัวิจยัพัฒนาการ

อารักขาพืช กรมวิชาการเกษตร 20 หนา 
ณัฐหทยั เอพาณิช และหทยัรัฐ อุไรรงค 2548 ลายพิมพดีเอ็นเอของขาวไทย พัฒนาการเกษตรไทย

ยุคเทคโนโลยชีีวภาพ หนา 1-22 [ระบบออนไลน] http://www.doa.go.th/birdo/data (1 
มิถุนายน 2548) 

ทรายแกว มสิีน 2547 โครงสรางความหลากหลายทางพันธุกรรมของเชื้อพันธุขาวพื้นเมืองไทย 
วิทยานิพนธวทิยาศาสตรมหาบัณฑิต (เกษตรศาสตร) สาขาวิชาพืชไร คณะเกษตรศาตร 
มหาวิทยาลัยเชียงใหม 142 หนา 

ธีรศักดิ์ สินธุเขียว 2547 การผสมพันธุขามชนิดระหวางขาวพันธุปลูกและขาวพนัธุปา วิทยานิพนธ
วิทยาศาสตรมหาบัณฑิต (เกษตรศาสตร) สาขาวิชาพืชไร คณะเกษตรศาตร 
มหาวิทยาลัยเชียงใหม 69 หนา 

พจนีย สุภามงคล 2549 ความหลากหลายทางพันธุกรรมของขาวพื้นเมืองพันธุเหมยนอง 
วิทยานิพนธวทิยาศาสตรมหาบัณฑิต (เกษตรศาสตร) สาขาวิชาพืชไร คณะเกษตรศาตร 
มหาวิทยาลัยเชียงใหม 94 หนา 

เพ็ญนภา จกัรสมศักดิ ์ 2550 การควบคุมทางพันธุกรรมของปริมาณธาตุเหล็กในเมล็ดขาว
วิทยานิพนธวทิยาศาสตรมหาบัณฑิต (เกษตรศาสตร) สาขาวิชาพืชไร คณะเกษตรศาตร 
มหาวิทยาลัยเชียงใหม 94 หนา 

รณชิต จนิดาหลวง 2547 ความหลากหลายทางพันธุกรรมภายในเชือ้พันธุขาวสุพรรณบุรี 1 ของ
เกษตรกร วทิยานิพนธวิทยาศาสตรมหาบัณฑิต (เกษตรศาสตร) สาขาวิชาพืชไร คณะ
เกษตรศาสตร มหาวิทยาลัยเชียงใหม 62 หนา 

วิไลลักษณ สมมุติ 2548 การผสมขามชนิดระหวางขาวปากับขาวปลกู เอกสารประกอบการประชมุ
วิชาการ “ขาววัชพืช” ณ โรงแรมรามาการเดนส กรุงเทพฯ สํานักวิจยัพฒันาการอารักขาพืช 
กรมวิชาการเกษตร กรุงเทพฯ หนา 15-24 
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สงกรานต จิตรากร ฉววีรรณ วุฒิญาโน ผกาวรรณ ภูสุวรรณ และกัมปนาท มุขด ี 2538 การบันทกึ
ลักษณะและวิเคราะหลักษณะขาวปาในประเทศไทย ว.วชิาการเกษตร 3: 197-218 

สงกรานต จิตรากร ฉววีรรณ วุฒิญาโน และบรรยง นิชรัตน 2529 การรวบรวมและการอนุรักษพนัธุ
ขาว ว.วิชาการเกษตร 4: 158-163 

อดิเรก ปญญาลือ 2549 การประเมินลักษณะประชากรขาวปาสามัญจากแหลงปลูกขาวของประเทศ
ไทย วิทยานิพนธวิทยาศาสตรมหาบัณฑิต (เกษตรศาสตร) สาขาวิชาพืชไร คณะ
เกษตรศาสตร มหาวิทยาลัยเชียงใหม 75 หนา  
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