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สรุปผลการทดลอง 
 

การสํารวจโรคของกุหลาบจากสวนกุหลาบบริเวณพื้นที่ราบ ต.รองวัวแดง อ.สันกําแพง  
จ.เชียงใหม และ อ.เมือง (สวนสาธารณะบวกหาด) จ.เชียงใหม และบริเวณพื้นที่สูง ต.โปงแยง  
อ.แมริม จ.เชียงใหม พบวาเชื้อราสาเหตุโรคแอนแทรคโนสมีแนวโนมที่จะเกิดการตานทานตอ
สารเคมีในกลุมของเบนซิมิดาโซล ซ่ึงเปนสารเคมีที่เกษตรกรมีการใชอยูจริง จึงไดทําการศึกษาและ 
เก็บตัวอยางโรคมาตรวจสอบที่หองปฏิบัติการ พบเชื้อสาเหตุคือ Colletotrichum gloeosporioides  
อาการแสดงใหเห็นเปนจุดแผลลักษณะคอนขางกลมเกิดขึ้นบนผิวใบ ระยะแรกแผลจะเปนสีน้ําตาล
แกและจะเปลี่ยนเปนสีดํา ระยะตอมาเนื้อเยื่อตรงกลางจุดจะตายและเปลี่ยนเปนสีขาวหรือสีขี้เถา พบ
ตุมสีดําขนาดเล็ก (fruiting body) กระจายอยูทั่วบริเวณจุดแผล รอบจุดอาจมีสีเหลืองหรือสีแดง
ลอมรอบ และใบจะรวงในที่สุด เมื่อตรวจหาเชื้อสาเหตุดวยวิธี Free hand sectioning technique  
แลวนําไปสองดูภายใตกลองจุลทรรศนพบเชื้อราสรางสปอร (spore) เซลลเดียว สีใส ลักษณะ 
หัวทายมน (cylindrical)  

การทดสอบความสามารถของสารเคมีในการควบคุมเชื้อราสาเหตุโรคแอนแทรคโนส
กุหลาบกับสารปองกันกําจัดเชื้อราชนิดดูดซึม (systemic fungicides) ไดแกสารกลุมเบนซิมิดาโซล 
(คารเบนดาซิม บีโนมิล และไทโอฟาเนต เมทธิล) สารกลุมกลุมไตรอะโซล (ไซโปรโคนาโซล และ
เฮกซะโคนาโซล) และสารกลุมอะคริลามายด (เบนาแล็กซิล) และทดสอบความสามารถของสาร
ปองกันกําจัดเชื้อราชนิดสัมผัส (contact fungicides) ไดแก กลุมไดไทโอคารบาเมต (แมนโคเซ็บ) 
กลุมฟาโลไนไตร (คลอโรธาโรนิล) และกลุมอินออรแกนิค (คอปเปอร ออกซีคลอไรด) พบเชื้อรา
แสดงการตานทานสูง (highly resistance) กับสารเคมีในกลุมเบนซิมิดาโซลทุกชนิด จํานวน  
3 ไอโซเลท คือ SC-020, SC-021 และ SC-038 เพราะถูกยับยั้งการเจริญไดเพียง 0-2.35% ที่ความ
เชื่อมั่นอยางมีนัยสําคัญทางสถิติ p = 0.01 และพบวาสารเคมีที่นํามาใชในการควบคุมเชื้อรากลุม
ไตรอะโซล (ไซโปรโคนาโซล) กลุมอะคริลามายด  กลุมไดไทโอคารบาเมต กลุมฟาโลไนไตร และ
กลุมอินออรแกนิค ไมสามารถควบคุมการเจริญของเชื้อราได มีเพียงแตลดการเจริญของเชื้อราให 
ชาลงเทานั้น พบวาการทดสอบสารเฮกซะโคนาโซล (กลุมไตรอะโซล) ที่อัตราแนะนํา 50 ppm 
สามารถควบคุมการเจริญของเชื้อราไดดีที่สุดเทากับ 100% กับเชื้อราจํานวน 12 ไอโซเลท ที่ความ
เชื่อมั่นอยางมีนัยสําคัญทางสถิติ p = 0.01 
 



 75

การสกัดดีเอ็นเอของเชื้อรา C. gloeosporioides  สาเหตุโรคแอนแทรคโนสในกุหลาบ
จํานวนทั้งสิ้น 4  ไอโซเลท ไดแกไอโซเลท SC-017 (S)  SC-020 (HR)  SC-021 (HR) และ SC-038 
(HR) ที่ไดทําการทดสอบความออนแอและตานทานตอสารปองกันกําจัดเชื้อราเบนซิมิดาโซล  
แลวนําไปทําการเพิ่มปริมาณดีเอ็นเอบริเวณ beta-tubulin (TBU2) gene ดวยเทคนิค PCR โดยใช 
specific primers CTBF/CTBR ผลจากการทํา PCR จะพบแถบดีเอ็นเอขนาด 341 bp และนําผลผลิต
จาก PCR ที่ไดไปวิเคราะหหาลําดับเบสของ beta-tubulin (TBU2) gene 
   การศึกษาและวิ เคราะห ลําดับนิวคลีโอไทด  โดยนําขอมูลลําดับนิวคลีโอไทด 
ทั้ง 4 ไอโซเลทที่ไดมาเปรียบเทียบความเหมือนกับฐานขอมูล GenBank พบวาไอโซเลท SC-017 (S) 
มีความเหมือนกับบางสวนของ beta-tubulin (TBU2) gene C. gloeosporioides f. sp. aeschynomene 
(Accession No. U14138) ถึง 100% และไอโซเลท SC-020 (HR), SC-021 (HR) และ SC-038 (HR) 
เมื่อเปรียบเทียบกับ GenBank แลวพบวามีความเหมือนกับบางสวนของ beta-tubulin (TBU2) gene 
C. gloeosporioides f. sp. aeschynomene (Accession No. U14138) ถึง 99% โดยลําดับนิวคลีโอไทด 
1,286 จะเกิดการเปลี่ยนแปลงของ adenine (A) เปน cytosine (C) ซ่ึงการเปลี่ยนแปลงที่เกิดขึ้นนี้มีผล
ทําใหเกิดการเปลี่ยนแปลงที่กรดอะมิโน codon 198 โดย glutamic acid (GAG) ถูกแทนที่ดวย 
alanine (GCG) ดังนั้นสามารถยืนยันไดวาเชื้อรา C. gloeosporioides  สาเหตุโรคแอนแทรคโนส 
กุหลาบ ไอโซเลท SC-020 (HR), SC-021 (HR) และ SC-038 ที่ตานทานตอสารเบนซิมิดาโซลเปน
เชื้อราที่เกิดการกลายพันธุเปลี่ยนเปนเชื้อที่ตานทานตอสารเคมี โดยมีการเปลี่ยนแปลงของลําดับ 
นิวคลีโอไทด จาก adenine (A) เปน cytosine (C) ที่ตําแหนง 1,286 เปนผลทําใหเกิดการ 
เปลี่ยนแปลงที่กรดอะมิโน codon 198 โดย glutamic acid (GAG) จะถูกแทนที่ดวย alanine (GCG)        
 
 


