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บทที่ 6 
 

สรุปผลการทดลอง 
 

จากการศึกษาการคนหายีนที่แสดงออกแตกตางกันใน brush border ในลูกสุกรที่มี                     
ฟโนไทปตานทานและออนแอตอเชื้อ K88-E. coli ดวยเทคนิค DDRT-PCR จากการทดลองพบวา
เปอรเซ็นตการยึดเกาะของเชื้อ E. coli กับตัวรับของ brush border มีคาอยูระหวาง 4–41% โดย
เปอรเซ็นตการยึดเกาะของเชื้อแบคทีเรียกับตัวรับของลูกสุกรสายพันธุทางการคามีคาเฉลี่ยประมาณ 
32% (25-40%) ในขณะที่ลูกสุกรพันธุพ้ืนเมืองมีคาเฉลี่ยประมาณ  7 % (4-9.7%) ซ่ึงต่ํากวาลูกสุกร             
สายพันธุทางการคาอยางมีนัยสําคัญทางสถิติ (P<0.05) 

เทคนิค DDRT-PCR มีประสิทธิภาพสูงในการศึกษาการแสดงออกของยีนที่แตกตางกัน
ระหวางลูกสุกรระยะกอนหยาที่ตานทานหรือออนแอตอการยึดเกาะของ K88-E. coli โดยใช                 
ไพรเมอร จํานวน 12 คู (anchor primer dT12VG และ arbitrary primer) พบแถบ cDNA มีขนาด
ต้ังแต 151-573 bp มีจํานวนทั้งหมด 512 แถบ โดยมีแถบ cDNA เฉลี่ย 42.67 แถบ และพบ cDNA ที่
ปรากฏเฉพาะในลูกสุกรที่มีฟโนไทปตานทานหรือออนแอตอเชื้อ K88-E. coli (non-shared band 
หรือ specific band) จํานวน 12 แถบ โดยพบแถบ cDNA ปรากฎอยูในกลุมของลูกสุกรที่ตานทาน
ตอเชื้อ K88-E. coli จํานวน 5 แถบ ซ่ึงไดจากคูไพรเมอร dT12VG-ZP6, dT12VG-ZP13 และ dT12VG-
ZP18 จํานวน 1, 1 และ 3 แถบ ตามลําดับ สําหรับแถบ cDNA ที่ปรากฏเฉพาะในกลุมของลูกสุกรที่
ออนแอตอเชื้อ K88-E. coli มีจํานวน 7 แถบ ซ่ึงพบที่คูไพรเมอร dT12VG-ZP1, dT12VG-ZP17, 
dT12VG-ZP18 และ dT12VG-ZP24 จํานวน 1, 1, 3  และ 2 แถบ ตามลําดับ แถบ cDNA-DDRT-PCR 
จํานวน 12 แถบ ถูกโคลนเขาสู vector ในจํานวนนี้มีเพียง  5 แถบ (42%) ท่ีประสบความสําเร็จใน
การโคลน อันไดแก ZP01B1, ZP17B1, ZP18B1, PZP18B3 และ PZP24B2 และจากผลการ
วิเคราะหลําดับนิวคลีโอไทดพบวามีขนาดตั้งแต 162-283 bp 

จากการเปรียบเทียบลําดับนิวคลีโอไทดของ Expressed Sequence Tags (EST) กับ
ฐานขอมูล ของ GenBank พบวา EST จาํนวน 2 โคลนมีความคลายคลงึกับยีนในฐานขอมูล                   
โดยโคลน ZP18B3 มีความเหมือนกับยีน Dipeptidyl-peptidase I precursor (DPPI) ของไก 
(accession no. XM_417207)  ซึ่งมีคา identity เทากับ 99% (228/230) และมีคา E-value เทากับ                  
9e-121 ในขณะที่โคลน ZP24B2 มีความเหมือนกับยีน S-adenosylhomocysteinehydrolase ของสุกร
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(accession no.AJ427478.2)  ซ่ึงมี  identity เทากับ  87% (84/96) และมีคา E-value เทากับ 2e-14 
โดย EST ทั้ง 2 โคลน (ZP18B3 และ ZP24B2) น้ันปรากฏเฉพาะในกลุมของลูกสุกรที่มีฟโนไทป
ออนแอตอเชื้อ K88-E. coli ซ่ึงเชื้อสามารถยึดเกาะไดดีกับ brush border บนผนังลําไส สวน ESTs 
จํานวน 3 โคลน (ZP01B1, ZP17B1 และ ZP18B1) ปรากฎวาไมเหมือนกับยีนหรือ ESTs                           
ในฐานขอมูลของ GenBank โดย ESTs ที่ถูกคนพบเหลาน้ีสามารถใชเปน candidate สําหรบั                   
ศึกษาลักษณะความตานทานหรือออนแอตอโรคทองรวงในลูกสุกรระยะกอนหยานม เพ่ือใชในการ
คัดเลือกและปรับปรุงพันธุสุกรพอแมพันธุในอนาคต 


