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     บทที่ 6 
 
   สรุปผลการทดลอง 
 

 
การสํารวจเสาวรสจากแหลงเพาะปลูกในสถานีเกษตรหลวงปางดะ พบวาใบเสาวรสมี

อาการดางเหลอืง สลับเขียวอยางชัดเจน กระจายทั่วทั้งตน สวนผลพบลักษณะผิวเปลือกไมเรียบ 
เปลือกหนาและแข็งกวาปกต ิ ผลจะบิดเบี้ยว ขนาดเล็กลง เมื่อเก็บตัวอยางใบเสาวรสที่แสดงอาการ
ของโรค เพื่อนํามาศึกษาเชือ้สาเหตุดวยวธีิการทดสอบพืชอาศัยของเชื้อสาเหตุโรค โดยการปลูกเชื้อ
สาเหตุอาการใบดางลงบนพชืทดสอบ 14 ชนิด ใน 6 วงศ พบวามีพืชทดสอบเพียง 4 ชนิด ใน 2 วงศ 
ที่เปนพืชอาศัยของไวรัสสาเหตุของโรคชนิดนี้ พืชที่แสดงอาการรอยแผลเฉพาะแหงพบในวงศ 
Chenopodiaceae เพียงวงศเดียวเทานัน้ คือ C. amaranticolor และ C. murale โดยพืชทดสอบ
ที่แสดงอาการแบบกระจายทัว่ทั้งตน พบเพียง 2 ชนิด คือ  Vigna sinensis (L.) และ Cassia 

occidentalis ซ่ึงทั้งสองชนิดอยูในวงศ Leguminosae 
 จากการศึกษาลักษณะทางสัณฐานวิทยาของเชื้อไวรัสสาเหตุอาการใบดางของเสาวรสนั้น 
พบวา เมื่อนาํตัวอยางใบพชืสดที่แสดงอาการของโรคไปทําการ dip preparation แลวนําไป
ตรวจหาอนุภาคไวรัสดวยกลองจุลทรรศนอิเลคตรอนแบบสองผาน พบอนุภาคไวรัสมีลักษณะเปน
ทอนยาวคด ขนาดยาวประมาณ 700 x 12 นาโนเมตร เมือ่เปรียบเทียบกับลักษณะของอนุภาคไวรัส
จากการ dip preparation จากสารละลายไวรัสคอนขางบริสุทธิ์ พบอนุภาคไวรัสมีลักษณะ
เชนเดยีวกัน และเมื่อนําสารละลายไวรัสคอนขางบริสุทธิ์มาทําการศึกษาขนาดของโปรตีนโดยวิธี
อิเลคโตรโฟรีซิสในอะคริลาไมดเจล พบแถบของโปรตีนเพียงแถบเดยีว ขนาด 37 kDa  

เมื่อนําอารเอ็นเอที่สกัดไดจากการสกัดอารเอ็นเอทั้ง 4 วธีิ มาตรวจสอบไวรัสสาเหตอุาการ
ใบดางของเสาวรส ใชเทคนคิ RT-PCR โดยใช degenerate primers พบวาอารเอ็นเอที่ไดจากการ
สกัดวิธีที่ 2: CF-11 cellulose, วิธีที่ 3: Guanidine thiocyanate และ วิธ่ีที่ 4: Plant RNA 

isolation kit สามารถใชเปนอารเอ็นเอแมแบบในการตรวจสอบการเพิ่มปริมาณกรดนิวคลีอิกของ
เชื้อสาเหตุดวยวิธี RT-PCR ได โดยแถบดีเอ็นเอที่ไดมีขนาดตามทีต่องการคือประมาณ 327 bp 
ในขณะที่อารเอ็นเอที่สกัดดวยวิธีที่ 1: SDS-phenol ไมสามารถเพิ่มปริมาณกรดนิวคลีอิกไดดวย
เทคนิคดังกลาว เมื่อนําผลผลิตจากการทําปฏิกิริยา RT-PCR มาตรวจสอบยืนยนัผลการทดลองโดย
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การนํามาหาลาํดับนิวคลีโอไทดพบวา ลําดับนิวคลีโอไทดที่ไดมีความเหมือนกับลําดับนิวคลีโอ-
ไทดของ PWV สายพันธุที่รายงานจากประเทศไตหวันและญี่ปุน 81 เปอรเซ็นต 
 
 
 


