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บทคัดยอ 
 
 จํานวนครั้งตอการผสมติดเปนลักษณะความสมบูรณพันธุท่ีมีความสําคัญตอธุรกิจโคนม 
เนื่องจากการที่แมโคมีความสมบูรณพันธุต่ําหรือคาของจํานวนคร้ังตอการผสมติดมาก สงผลใหแม
โคตั้งทองชา จึงทําใหการใหนมชาลง และผลกําไรของผูเล้ียงลดลงตามไปดวย ซ่ึงในการปรับปรุง
พันธุโคนมนั้น ข้ึนอยูกับองคประกอบทางพันธุกรรมและการคัดเลือก ซ่ึงเกี่ยวของกับการประมาณ
คาพารามิเตอรทางพันธุกรรมและการประเมินคุณคาการผสมพันธุ ดังนั้นในการศึกษาครั้งนี้จึงมี
วัตถุประสงคเพื่อหาปจจัยท่ีมีผลตอจํานวนคร้ังตอการผสมติด และหาคาพารามิเตอรทางพันธุกรรม 
ซ่ึงประกอบดวย คาอัตราพันธุกรรม คาสหสัมพันธ และคุณคาการผสมพันธุ โดยศึกษาจากขอมูล
ของประชากรโคนมลูกผสมจํานวน 2,482 ตัว จาก 140 ฟารม ในอําเภอแมออน จังหวัดเชียงใหม ซ่ึง
พบวาคาเฉล่ียของจํานวนคร้ังตอการผสมติดมีคาเทากับ 1.97±1.32 คร้ัง จากการวิเคราะหอิทธิพล
ของปจจัยตางๆ พบวา ฝูง อายุแมเม่ือคลอดลูก ฤดูกาลที่คลอดลูก ลําดับการใหลูก และจํานวนวัน
ทองวาง มีผลตอจํานวนคร้ังตอการผสมติดอยางมีนัยสําคัญยิ่ง (P<0.01) และชวงหางการใหลูกมีผล
ตอจํานวนครั้งตอการผสมติดอยางมีนัยสําคัญ (P<0.05) โดยพบจํานวนครั้งตอการผสมติดท่ีนอย
ท่ีสุดในโคกลุมท่ีมีระดับสายเลือด 50 < x ≤ 75 เปอรเซ็นต อายุแมเม่ือคลอดลูกไมเกิน 2 ป และ
คลอดลูกในฤดูฝน เทากับ 1.89±0.08 คร้ัง 1.26±0.07 คร้ัง และ 1.99±0.04 คร้ัง ตามลําดับ และพบ
จํานวนคร้ังตอการผสมติดท่ีมากท่ีสุดในโคกลุมท่ีมีระดับสายเลือด x > 93.75 เปอรเซ็นต อายุแมเม่ือ
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คลอดลูกมากกวา 8 ป และคลอดลูกในฤดูรอน เทากับ 2.02±0.08 คร้ัง 2.26±0.14 คร้ัง และ 
2.25±0.05 คร้ัง ตามลําดับ จากการศึกษาคาพารามิเตอรทางพันธุกรรม พบวาคาอัตราพันธุกรรมของ
ลักษณะจํานวนครั้งตอการผสมติดอยูในระดับต่ํา เทากับ 0.03±0.01 และเม่ือจําแนกตามลําดับการ
ใหลูก พบวาคาอัตราพันธุกรรมมีคาระหวาง 0.01 – 0.20 คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมระหวาง
ลักษณะจํานวนคร้ังตอการผสมติดกับจํานวนวันทองวาง และชวงหางการใหลูก มีคาเทากับ 0.71 
และ 0.81 ตามลําดับ และคาสหสัมพันธของลักษณะปรากฏระหวางลักษณะจํานวนคร้ังตอการผสม
ติดกับจํานวนวันทองวาง และชวงหางการใหลูก มีคาเทากับ 0.07 และ 0.06 ตามลําดับ นอกจากนี้
คาประมาณคุณคาการผสมพันธุของลักษณะจํานวนครั้งตอการผสมติดท่ีนอยท่ีสุด มีคาเทากับ         
-0.260 ซ่ึงพบในแมโคหมายเลข 50482766 ดังนั้นในการปรับปรุงลักษณะจํานวนคร้ังตอการผสม
ติดของโคนมฝูงนี้ ควรมีการคัดเลือกรวมกับการจัดการสภาพการเล้ียง 
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ABSTRACT 
 
 The number of service per conception (NSC) is fertility trait that important in dairy 
cattle. Low fertility or high number of service per conception will result in late pregnancy. As a 
result income is lowered because of delayed milk production. In addition, dairy cattle 
improvement depends on genetic components and selection that involves genetic parameter and 
breeding value estimation. The objectives of this study were to find out the factors affecting NSC 
and genetic parameter, such as heritability, correlation and breeding value. The data of 2,482 
crossbred Holstein Friesian cattles from 140 farms in Mae On District, Chiang Mai Province were 
used. The results showed that the overall mean value of the NSC was 1.97±1.32 times. Herd, 
calving age, calving season, parity and days open were highly significant affected to the NSC 
(p<0.01) while calving interval was significant affected (p<0.05). The cows had lowest NSC in 
the group of 50 < x ≤ 75 percent of Holstein Friesian, calving age at lower than 2 years old and 
calving in rainy season (1.89±0.08 times, 1.26±0.07 times and 1.99±0.04 time, respectively). The 
cows had highest NSC in the group of x > 93.75 percent of Holstein Friesian, calving age at more 
than 8 years old and calving in summer season (2.02±0.08 times, 2.26±0.14 times and 2.25±0.05 
time, respectively). In analysis of genetic parameter, the results revealed that the heritability of 
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NSC was low (0.03±0.01) and the heritabilities when analyze separate by parity were between 
0.01 – 0.20. The genetic correlation between NSC and day open and calving interval were 0.71 
and 0.81, respectively. The phenotypic correlation NSC and day open and calving interval were 
0.07 and 0.06, respectively. Moreover, the lowest estimated breeding value of NSC was -0.260 
and found in the cow number 50482766. Thereby, there should improve environment and 
management of this herd to improve NSC. 
 


